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Abstract

Pig lymph nodes as a source of bacteria endangering public health — presumptions for

expanded post-slaughter examinations

Streptococcus dysgalactiae, Rhodococcus equi and Staphylococcus aureus are, according to the
literature, the abscessogenic bacteria, most commonly isolated from lymph nodes of pigs with
and without purulent lesions. The occurrence of bacteria with zoonotic potential, such as these
three species, in porcine lymph nodes without lesions is a particular danger to public health. In
cases when there is no suspicion of pathogens at post-slaughter examination, the consequence
is that material for bacteriological examination is not collected. In addition, the insistence of
European Union legislation only on visual assessment of carcasses and organs makes the
detection of lymph nodes with lesions difficult. Studies determining the MIC values of
chemotherapeutics using the gradient diffusion-strip method have shown that some strains of
abscessogenic bacteria isolated from pig lymph nodes are resistant to antimicrobial
chemotherapy; this finding and the detection by PCR of the fefM and fetO resistance genes to
tetracyclines and the ermB resistance gene to erythromycin in strains of Streptococcus
dysgalactiae indicate that raw pork may be a reservoir of antibiotic resistance genes. The
presence of such a bacterial population in pig carcasses may enable horizontal gene transfer
from strains present in pork to bacteria present in the human body. The majority of the isolated
pyogenic bacteria were characterised by a high degree of intra-species polymorphism. This
implies that they should be monitored in pig herds, and their genetic relatedness assessed, e.g.
by pulsed-field gel electrophoresis (PFGE). Besides, these abscessogenic zoonotic bacteria,
porcine lymph nodes may have another significant zoonotic bacteria species present:
Mycobacterium avium. It has been shown that the percentage of the cross-sectional area of pig
lymph nodes affected by tuberculosis-like lesions as evaluated by photogrammetric
examination and the number of such lesions in the examined lymph nodes, correlates positively
with the presence of M. avium, one of the most commonly isolated species of atypical
Mycobacteria spp. However, even in lymph nodes without lesions, the probability of the
presence of M. avium is relatively high and such nodes should be classified as “probably free”
rather than as free of Mycobacteria spp. The qualitative severity of the lesions, the gender of
animals and the size of the herd had no effect on the presence of M. avium in the lymph nodes
examined. Criteria which are reliable in screening, seem to be the number of lesions and the

percentage of the cross-sectional area of pig lymph nodes affected by tuberculosis-like lesions.



Evaluation of these characteristics should select material for bacteriological and molecular

microbiological tests with a high probability of Mycobacteria spp. presence.
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or tubercular lesions



Streszczenie

Wezly chlonne Swin zréodlem bakterii zagrazajacych zdrowiu publicznemu — przesltanki

do rozszerzonych badan poubojowych

Streptococcus  dysgalactiae, Rhodococcus equi 1 Staphylococcus aureus wg danych
literaturowych sg bakteriami ropotworczymi najczgsciej izolowanymi z weztow chtonnych
$win ze zmianami ropnymi i bez zmian. Wystepowanie bakterii o potencjale zoonotycznym,
takich jak te trzy gatunki, w we¢zlach chtonnych $win bez zmian chorobowych, szczegdlnie
zagraza zdrowiu publicznemu, poniewaz w takich wypadkach, gdy nie ma podejrzenia
obecno$ci patogendow podczas badania poubojowego, konsekwencja jest niepobieranie
materiatu do badan bakteriologicznych. Dodatkowo ustawodawstwo Unii Europejskiej ktadzie
nacisk jedynie na ocen¢ wizualng tusz i narzadow, co utrudnia wykrywanie weztow chtonnych
ze zmianami. Badania okres$lajace wartosci MIC chemioterapeutykow przy uzyciu metody
dyfuzyjno-paskowej wykazaty, ze niektére szczepy bakterii ropotworczych izolowanych
z weztow chlonnych $win sg oporne na chemioterapeutyki przeciwdrobnoustrojowe; te wyniki
oraz wykrycie metoda PCR gendéw opornosci fetM i tetO na tetracykliny oraz genu opornosci
ermB na erytromycyn¢ w szczepach Streptococcus dysgalactiae wskazuja, ze surowa
wieprzowina moze by¢ rezerwuarem gendéw opornosci na antybiotyki. Obecno$¢ takiej
populacji bakterii w tuszach wieprzowych moze umozliwia¢ horyzontalny transfer genow ze
szczepOw obecnych w wieprzowinie do bakterii obecnych w organizmie cztowieka.
Wyizolowane bakterie ropotwodrcze charakteryzowaly sie¢ w wigkszosci wysokim stopniem
polimorfizmu wewnatrzgatunkowego. Wskazane jest ich monitorowanie w stadach $win,
z uwzglednieniem oceny pokrewienstwa genetycznego np. metoda elektroforezy pulsacyjne;j
w zmiennym polu elektrycznym (PFGE). Oprocz bakterii ropotworczych, w weztach
chlonnych §win moga wystepowac inne bakterie zoonotyczne, wsrod ktorych istotne znaczenie
ma Mycobacterium avium. Wykazano, ze zaréwno liczba zmian, jak i procent powierzchni
przekroju wezldw chtonnych $win objetych zmianami gruzliczopodobnymi (badanie
fotogrametryczne), pozytywnie koreluja z obecnoscig M. avium - jednego z najczesciej
izolowanych  gatunkéw  atypowych  pratkéw. Wobec  stosunkowo  wysokiego
prawdopodobienstwa obecno$ci pratkow M. avium w weztach chlonnych bez zmian, wezty
takie powinny by¢ kwalifikowane jako ,,prawdopodobnie wolne”, a nie jako wolne. Jako$ciowe
nasilenie zmian, pte¢ zwierzat oraz wielkos¢ stada nie miaty wpltywu na obecnos$¢ M. avium

w badanych weztach chlonnych. Kryterium liczby zmian oraz procent powierzchni przekroju



weztow chtonnych §win objetych zmianami gruzliczopodobnymi wydajg si¢ by¢ miarodajne
1 powinny by¢ wykorzystywane w badaniach przesiewowych. Ocena tych wskaznikow pozwala
na wybor materialtu o wysokim prawdopodobienstwie obecno$ci pratkéw do badan

bakteriologicznych oraz molekularnych mikrobiologicznych.

Stowa kluczowe: badanie poubojowe $win, bakterie ropotwoércze, koncepcja ,,One Health”,
lekoopornos$¢, Mycobacterium avium, polimorfizm bakterii, we¢zly chlonne §win, zmiany ropne

1 gruzliczopodobne



