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Olsztyn, 08. 01. 2024 r.
prof. dr hab. Tomasz Stenzel
Katedra Chor6b Ptakow

Wydzial Medycyny Weterynaryjnej

Uniwersytet Warminsko-Mazurski w Olsztynie

Ocena
Osiagnig¢ naukowo-badawczych, dydaktycznych i organizacyjnych
dr n. wet. Agnieszki Salamaszynskiej-Guz
z Zaktadu Mikrobiologii, Katedry Nauk Przedklinicznych,
Instytutu Medycyny Weterynaryjnej
Szkoty Gléwnej Gospodarstwa Wiejskiego w Warszawie

w zwigzku z postgpowaniem w sprawie o nadanie stopnia doktora habilitowanego nauk

weterynaryjnych

Podstawa formalna oceny

Oceng opracowano na podstawie decyzji Rady Doskonatosci Naukowej z dnia 25
wrzesnia 2023 r. i powotaniem mnie na recenzenta. Dokumentacje zawierajaca informacje na
temat dorobku naukowego, dydaktycznego i organizacyjnego oraz wspoOtpracy

miedzynarodowej Habilitantki otrzymatem w dniu 18. 11. 2023 r.

Recenzj¢ opracowano zgodnie z kryteriami okreslonymi w art. 219 ust. 1 pkt 2 ustawy

z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz. U.z 2023 r., poz. 742 ze

zm.).



L. Informacje ogdlne o Kandydatce

Dr n. wet. Agnieszka Satamaszynska-Guz jest absolwentka Wydziatu Biologii
Uniwersytetu Warszawskiego, a tytut zawodowy magistra biologii uzyskata w 2001 r. Stopien
naukowy doktora nauk weterynaryjnych nadany uchwata Rady Wydzialu Medycyny
Weterynaryjnej Szkoty Glownej Gospodarstwa Wiej skiego (SGGW) w Warszawie uzyskata 18
pazdziernika 2006 roku na podstawie rozprawy doktorskiej pt. ,,Charakterystyka funkcjonalna
dwéch genéw Campylobacter jejuni posiadajacych ortologi w genomie Helicobacter pylori i
Brachyspira sp.”. Promotorem rozprawy doktorskiej byla dr hab. Danuta Klimuszko, prof.
nadzw. SGGW. W 2007 roku Habilitantka zostata zatrudniona jako adiunkt w Zaktadzie
Bakteriologii i Biologii Molekularnej Wydziatu Medycyny Weterynaryjnej SGGW w
Warszawie, a od 2013 roku do chwili obecnej jest zatrudniona na stanowisku adiunkta w
Zakladzie Mikrobiologii Katedry Nauk Przedklinicznych Instytutu Medycyny Weterynaryjnej,

SGGW w Warszawie. Po obronie doktoratu trzykrotnie przebywata na urlopie macierzynskim.

W przedstawionej do oceny dokumentacji brak jest informacji o odbyciu przez

Kandydatke studiow podyplomowych oraz szkoleh specjalistycznych podnoszacych

kwalifikacje zawodowe.

IL. Ocena jednotematycznego cyklu publikacji stanowiacych osiagniecie naukowe bedgce

przedmiotem post¢powania habilitacyjnego

Do oceny osiagnigcia naukowego stanowiacego monotematyczny cykl publikacyjny pt.
»Okreslenie wplywu metylacji rybosomalnego RNA na wirulencj¢ Campylobacter jejuni”
dr n. wet. Agnieszka Satamaszynska-Guz przedtozyta 4 publikacje oryginalne zamieszczone w
indeksowanych w bazie JCR czasopismach z zakresu mikrobiologii i biochemii: Biochemical
and Biophysical Research Communications, Frontiers in cellular and infection microbiology i
Cellular microbiology. We wszystkich publikacjach Habilitantka jest pierwszym i jednoczesnie
korespondencyjnym autorem. W 2 z przedstawionych publikacji mamy do czynienia z
obecnoscig dwoch autoréw korespondencyjnych, co jest czesto praktykowane w publikacjach
powstajacych w zespotach migdzynarodowych. Podobnie jest w opisywanych przypadkach -
drugim autorem korespondencyjnym jest prof. Stephen Douthwaite. Z przedstawionego przez
prof. Douthwaitea oswiadczenia wynika, ze petnit on role pomocnicza w planowaniu badan
oraz interpretacji wynikow i redagowaniu manuskryptu czym w petni zastuzyt sobie na miano

autora korespondencyjnego jednoczesnie nie pozbawiajac Habilitantki wiodacego udziatu w



publikacjach. Kandydatka ocenia sw6j wklad polegajacy na opracowaniu koncepcji badan,
zaplanowaniu i przygotowaniu manuskryptu lub wspotudzial w jego przygotowaniu oraz
przygotowanie odpowiedzi na uwagi recenzentéw na 70-80% (w zaleznosci od publikacji),
chociaz zgodnie z wytycznymi dotyczacymi przygotowania przez habilitantow wykazu
osiggniec¢ o wiele wazniejsze jest merytoryczne, niz procentowe przedstawienie roli wszystkich
autor6w publikacji. Prace stanowigce monotematyczny cykl publikacji ukazaly si¢ w latach

2014 - 2022, a ich sumaryczny IF wynosi 15,865 i 300 punktéw MNiSW/ MEiN.

W sklad cyklu prac stanowiacych osiagniecie naukowe wchodza nastepujgce

publikacje:

1. Salamaszynska-Guz A., Taciak B., Kwiatek A., Klimuszko D. The Cj0588 protein is a
Campylobacter jejuni RNA methylotransferase. Biochem Biophys Res Commun.
(2014) 6; 448 (3): 298-302.doi: 10.1016/j.bbrc.2014.04.104.

2. Satamaszynska-Guz A., Rose S., Lykkebo C., Taciak B., Bacal P. Uspienski T.,
Douthwaite S. Biofilm formation and motility are promoted by Cj0588-direct
methylation of rRNA in Campylobacter jejuni. Front Cell Infect Microbiol. (2018)
18;7:533. Doi: 10.3389/fcimb.2017.00533.

3. Salamaszynsk-Guz A., Serafifiska 1., Bacal P., Douthwaite S. Virulence properties of
Campylobacter jejuni are enhanced by displaying a mycobacterial TlyA methylation
pattern in its rRNA. Cell Microbiol. (2020) 22(7):e13199. Doi: 10.1111/cmi.13199.

4. Salamaszynska-Guz A., Kronholm Rasmussen P., Murawska M., Douthwaite S.
Campylobacter jejuni virulence factors identified by modulating their synthesis on
ribosomes with altered rRNA methylation. Front Cell Infect Microbiol. (2022)
13;11:803730. Doi: 10.3389/fcimb.2021.803730.

We wstepie do oceny osiggnigcia naukowego Kandydatki chciatbym wspomnie¢, ze
bezpieczenstwo zywno$ci, szczegdlnie tej pochodzenia zwierzgcego jest jednym z
najwazniejszych czynnikéw zapewniajacych ochrong zdrowia publicznego. Wraz ze
wzrastajacg konsumpcjg produktéw pochodzenia zwierzecego wzrasta rowniez potencijalne
ryzyko wystapienia zatru¢ pokarmowych u ludzi, ktére nie tylko stanowig implikacje kliniczne,
ale maja rowniez znaczenie ekonomiczne. Campylobacter spp. jest najczesciej izolowanym
bakteryjnym czynnikiem etiologicznym zatrué¢ pokarmowych ludzi. Zgodnie z raportami EFSA
(European Food Safety Authority) zatrucia pokarmowe wywolane przez te bakterie w 2022

roku wyniosly ponad 137 ty$ . przypadkow. Straty ekonomiczne zwiazane z wystepowaniem



Campylobacter u ludzi szacuje sie na blisko 2.4 miliarda euro rocznie (www.efsa.europe.eu).
Campylobacter spp. jest komensalem przewodu pokarmowego wielu zwierzat domowych i
wolno zyjacych. Wysoka prewalencja tych bakterii u zwierzat niesie za sobg ryzyko
zanieczyszczania produktow zywnosciowych takich jak surowe migso, czy mleko. Do zakazen
pokarmowych u ludzi dochodzi na skutek przyjecia z pokarmem zywych komorek
bakteryjnych, a dawka zakazna jest bardzo niska - do wywolania zatrucia wystarczy jedynie
800 komoérek Campylobacter. Wazna rolg w patogenezie tych zakazen odgrywa zdolno$¢ do
przylegania i kolonizacji nablonka jelitowego i zdolno$¢ do produkcji toksyn. W zwigzku z
przedstawionymi wyzej faktami dotyczacymi wystgpowania i znaczenia dla zdrowia

publicznego bakterii z rodzaju Campylobacter wysoko oceniam dobér obiektu badah
Kandydatki.

Problematyka przedstawionych publikacji, wchodzacych w  sktad cyklu
jednotematycznego stanowigcego przedmiot osiagniecia naukowego w postepowaniu
habilitacyjnym wydaje si¢ by¢ kontynuacja rozpoczetych w trakcie studiow doktoranckich
badan nad funkcjami wybranych genéw C. jejuni. Modyfikacje rybosomalnego RNA u bakterii
sq stosunkowo czgstym zjawiskiem, i pomimo, ze nie s3 one konieczne do przezycia komoérek
bakteryjnych, niezbedne sa do ich wzrostu. Jedna z modyfikacji jest przylaczanie grup
alkilowych do pojedynczych zasad azotowych, czyli metylacja. Co wazne, zmodyfikowane
nukleotydy znajduja si¢ bardzo czgsto w funkcjonalnych centrach rybosomu, wobec tego moga
wplywac na funkcjonowanie aparatu translacyjnego. Rola modyfikacji rRNA nie zostata do
konca wyjasniona, jednak moga one wplywaé na zjadliwosé bakterii czy ich lekoopornos¢.
Biorgc powyzsze pod uwage okreslenie wptywu metylacji rRNA na wirulencj¢ C. jejuni jest
wazne z poznawczego punktu widzenia i moze poszerzy¢ wiedze z zakresu molekularnych

mechanizméw zatru¢ pokarmowych wywolanych przez ta bakterie.

W pierwszym etapie badan Habilitantka postanowita zbada¢ czy biatko Cj0588
wykazuje aktywno$¢ metylotransferazy rRNA. Przeprowadzone badania in silico (analiza
sekwencji aminokwasowej oraz modelowanie biatek) wykazaly, ze bialko to jest
metylotransferaza nalezaca do rodziny TlyA (biatka zwigzane z hemoliza komoérek oraz
opornoscig na antybiotyki). Powyzsza analiza zostala potwierdzona réwniez badaniami
przeprowadzonymi in vitro poprzez m. in. transformowanie E. coli plazmidem ekspresyjnym z
wklonowanym genem kodujgcym Cj0588. Z kolei analiza poréwnawcza szczepOw ,,dzikich”
C. jejuni oraz tych z delecjg cj0588 przeprowadzona metodami primer extension i MALDI-

TOF wykazata u szczepu ,,dzikiego” obecno$¢ zmodyfikowanego nukleotydu C1920 23S
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TRNA, kt6rego nie posiadat mutant z delecja genu biatka Cj0588. Powyzsze byto ostatecznym
potwierdzeniem roli tego biatka i pozwolilo na precyzyjne zakwalifikowanie go jako metylaze
TlyA grupy I (modyfikuje nukleotyd w 23S rRNA duzej podjednostki rybosomu, nie
modyfikujgc jednoczesnie 16S rRNA malej podjednostki).

Kolejnym krokiem w badaniach Habilitantki byla proba okreslenia aktywnosci
enzymatycznej tego biatka. W tym celu dr wet. Agnieszka Salamaszynska-Guz, poza
wspomnianymi wyzej szczepami bakterii wykorzystata rowniez C. Jjejuni z kolejng mutacja.
Mianowicie byly to bakterie posiadajace w centrum katalitycznym Cj0588 substytucje
wybranych aminokwasow alaning. Eksperyment wykazal, ze w ten sposOb zmienione biatko
traci zdolno$¢ modyfikacji czasteczki 23S rRNA. Tym samym Habilitantka ostatecznie

potwierdzita, ze bialko Cj0588 jest metylaza, a co za tym idzie moze mieé¢ ono zwigzek ze

zjadliwos$cig bakterii.

Ta wlasnie cechg postanowita zbada¢ Habilitantka w kolejnej czeéci badan. Kandydatka
postanowita oceni¢ takie cechy fenotypowe jak zdolno$é ruchu, adhezji i wnikania do komoérek
nabtonka (linia Caco-2), zdolno$¢ indukcji IL-8 w komoérkach nabtonkowych T84,
przezywalnos¢ w makrofagach oraz zdolno$¢ do tworzenia biofilmu. Roéwniez i w tych
badaniach wykorzystano szczep z delecja ¢j0588. Badanie to wykazato, ze delecja tego genu
miata zwigzek z hamowaniem ruchliwosci bakterii oraz obnizeniem wszystkich badanych cech
W poréwnaniu ze szczepem ,,dzikim”. Co ciekawe komplementacja tego genu pozyskanego ze
szczepu dzikiego przywracata bakteriom mutowanym wszystkie badane cechy (na poziomie
nieco nizszym od szczepu dzikiego), natomiast komplementacja genem zawierajacym
substytucj¢ alaning w centrum Katalitycznym nie przywracata tych wiasciwosci. Powyzsze
potwierdzito, ze bezposredni wplyw na wirulencj¢ C. jejuni ma gen kodujacy TlyA oraz
wynikajace z jego ekspresji modyfikacje rRNA. Powyzsze wskazuje jednoczesnie, iz utrata

metylacji rRNA wplywa na obnizenie wirulencji Campylobacter jejuni.

Majac takie dane Habilitantka postanowila zbada¢ w jaki sposéb utrata metylacji
wplywa na wymienione wyzej zjawisko. W tym celu Kandydatka dokonata analizy proteomu
metodg spektrometrii mas u bakterii typu dzikiego oraz u bakterii z delecja cj0588. Okazalo
sig, ze z posrod 1482 wykrytych biatek roznice ilosciowe dotyczyty ledwie 50, a zmiany istotne
dla wirulencji dotyczyly 4 biatek: Cdt (rola w tworzeniu toksyny CDT), MlaE, MlaF oraz
MlaD, ktorych u szczepéw z delecja wspomnianego genu byto 0 30-40% mniej w poréwnaniu

do szczepu ,,dzikiego”. Komplementacja tego genu przywracata badane cechy tylko do



poziomu 60-77% w poréwnaniu ze szczepem dzikim. Wszystkie 3 wymienione wyzej biatka
Mla zwigzane s3 z pecherzykami blony zewngtrznej, ktore odpowiadaja za adhezje C. jejuni do
komoérek nabtonka gospodarza oraz transport CDT do tych komorek. Powyzsze badanie

ostatecznie potwierdzito, ze wplyw na wirulencje majg geny cdtc i mla EFD powiazane

funkcjonalnie z ¢j0588.

Podsumowujac, badania Habilitantki sa bardzo ciekawe a uzyskane wyniki wyjasniaja
wiele kwestii zwigzanych z molekularnymi podstawami wirulencji C. jejuni. Przedstawione mi
do oceny osiagnigcie naukowe jest znaczace glownie ze wzgledu na poznawczy aspekt
patogenezy kampylobakteriozy u ludzi. Znaczenie tych badan zostato docenione w skali kraju,
czego dowodem jest uhonorowanie polowy prac skfadajacych si¢ na osiggniecie naukowe,
nagroda PTNW III oraz I stopnia (odpowiednio 2019 i 2021 r.). Zdecydowanym faktem
przemawiajacym w tym miejscu na korzy$¢ Habilitantki jest rowniez to, ze badania bedace
podstawa do opublikowania prac przedstawionych jako osiggniecie naukowe w duzej mierze
przeprowadzono w ramach wspétpracy miedzynarodowej, a finansowane one byly w ramach 3

projektow, w ktérych Kandydatka petnita lub petni role kierownika (rozdz. IV recenzji).

Mimo wszystko po wnikliwym przeanalizowaniu osiagnigcia naukowego Kandydatki
odczuwam pewien niedosyt, bowiem poza okreéleniem roli metylacji rRNA w wirulencji C.
Jejuni, z przeprowadzonych badan nie ptyng zadne wnioski. Wnioskow nie sformutowala tez
sama Habilitantka, konczac opis osiagnigcia jedynie krétkim podsumowaniem. Kandydatka
sugeruje w nim, Ze poznane przez nig mechanizmy wirulencji bakterii z rodzaju Campylobacter
moga mie¢ potencjal w strategiach zwalczania (lub chociaz ograniczania) tych zakazen ale nie
wyjasnia w jaki sposob. W przypadku, gdy metylacja jest naturalnym zjawiskiem,
wystepujacym u ,.dzikich” szczepéw C. jejuni, nasuwa mi si¢ pomyst kompetycyjnego
wykluczenia dzikich szczepéw C. jejuni, szczepami mutowanymi (delecja cj0588 szczepami O
obnizonej zjadliwosci). W tym miejscu moge postawié jednak pytanie - czy powyzsza idea jest
realna w wykonaniu w praktyce w warunkach fermowych (w warunkach laboratoryjnych na
pewno tak)? Moim zdaniem nie, wigc wartos¢ przeprowadzonych badan ma jedynie charakter

poznawczy.

Podsumowujgc oceniane osiggnigcie naukowe, gtowne efekty przeprowadzonych przez

Habilitantke badan to:

» udowodnienie, ze biatko Cj0588 posiada aktywnos¢ metylotransferazy rRNA,



» wykazanie, ze gen kodujacy TlyA wplywa na wirulencje C. jejuni,
» wykazanie, ze wplyw na wirulencje moga mie¢ tez geny cdtC i mla EFD.

W koncowe;j czgsci opisu osiagniecia naukowego Habilitantka zapowiada kontynuacje
nad badaniami wplywu innych modyfikacji rRNA C. Jejuni na wirulencj¢ tych bakterii.
Oczywiscie z poznawczego punktu widzenia jest to zasadne, uwazam jednak, ze z tego samego
powodu badania mogg zostaé poszerzone o inny, pokrewny gatunek bakterii — C. coli.
Wprawdzie to wystepujaca glownie u drobiu i bydta C. Jejuni odgrywa dominujacg role w
etiologii kampylobakteriozy u ludzi stanowiac blisko 80-90% zakazen, jednak wspomniana
wyzej C. coli wystgpujaca gtéwnie u trzody chlewne;j i bedaca czynnikiem kontaminujacym
wieprzowing, jest zrodtem okoto 30% zatrué pokarmowych u ludzi. W zwigzku z powyzszym

jest to rowniez obiekt warty badan.

Podsumowujac podkreslam, ze pomimo przedstawionych przeze mnie uwag i
watpliwosci, stanowigcy przedmiot postepowania hablilitacyj nego, cykl czterech prac dr n. wet.
Agnieszki Salamaszynskiej-Guz jest warto$ciowym osiagnieciem naukowym. Oceniajgc
calo$ciowo osiagnigcie naukowe Kandydatki uwazam, ze spetnia ono wymagania wynikajace
zart. 219, ust. 1 pkt 2 ustawy z dnia 20 lipca 2018 roku Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce
(Dz. U. 2023 poz. 742 z pdzniejszymi zmianami).

IIL. Ocena aktywnosci naukowej

Dorobek naukowy dr n. wet. Agnieszki Satamaszynskiej-Guz zbiezny jest z profilem
badawczym jednostek, w ktorych Habilitantka byta do tej pory zatrudniona i w duzej mierze
opiera si¢ na zastosowaniu réznych metod biologii molekularnej w mikrobiologii. W

przedstawionym mi do oceny dorobku Kandydatki mozna wyréznié nastepujace kierunki:

» badania nad wirulencja Campylobacter (C.) jejuni i charakterystyka szczepow
tych bakterii wyizolowanych od zwierzat,

> badania nad epidemiologia wybranych choréb zakaznych i inwazyjnych
wystepujgcych u zwierzat domowych i wolno zyjacych.

Na przedstawiony do oceny dorobek Naukowy Habilitantki oprécz 4 prac oryginalnych
wehodzacych w sktad cyklu publikacji bedacych przedmiotem osiagniecia naukowego, skiada
si¢ fgcznie 12 artykutéw opublikowanych w czasopismach posiadajacych impact factor (IF), 6

artykulow opublikowanych w czasopismach punktowanych bez IF oraz tacznie 31 doniesien



konferencyjnych, w tym 10 zagranicznych. W tym miejscu pragne zaznaczy¢, ze nie wszystkie
wylistowane wyzej pozycje publikacyjne wpisuja si¢ w definicj¢ prac naukowych. Dla
przyktadu artykuty opublikowane w prasie weterynaryjnej takiej jak Zycie Weterynaryjne, ktére
pomimo iz obecnie jest czasopismem punktowanym (0, 4 i 6 punktéw w zaleznoéci od okresu
aktywnosci Habilitantki), ze wzgledu na charakter pisma i sposobu publikowania w nim,
powinny by¢ wykluczone z dorobku naukowego Kandydatki. Prace tego typu powinny by¢
wykazywane jako popularyzowanie nauki. Tym samym dorobek naukowy kandydatki
zmniejszytby si¢ o 5 publikacji. Dorobek naukowy Habilitantki przed uzyskaniem stopnia
doktora stanowity ledwie 2 publikacje (jedna przegladowa oraz jedna o charakterze popularno-
naukowym), w ktérych habilitantka petnita role wspétautora oraz 3 wystapienia plakatowe na
konferencjach krajowych (I autor). Po obronie pracy doktorskiej nastgpit wzrost aktywnosci
naukowej Habilitantki, co zaowocowalo wzrostem liczby prac opublikowanych w
czasopismach posiadajacych IF do 16 (wliczajac prace stanowigce jednotematyczny cykl
bedacy przedmiotem osiagnigcia naukowego) oraz tacznie 28 doniesien konferencyjnych i 4
prac, ktore kwalifikuj¢ jako popularno-naukowe. Na uwage zastuguje fakt, ze w tym okresie
znaczne] poprawie ulegla jakos¢ publikacji, bowiem na wspomnianej wyzej liscie znajduja si¢
prace opublikowane w tak prestizowych pismach jak Frontiers in cell and infection
microbiology (IF=3,518 1 6,073 w zaleznosci od roku publikacji) czy International Journal of
Molecular Sciences (IF=5,924).

Za opublikowane dotychczas prace oryginalne i przegladowe (z wytaczeniem 4 prac
stanowigcych przedmiot postgpowania habilitacyjnego) o sumarycznej wartosci IF Wynoszacej
25,007 dr n. wet. Agnieszka Salamaszyniska-Guz uzyskata zgodnie z obowiazujaca w trakcie
sktadania wniosku punktacja Ministerstwa Edukacji i Nauki 627 punktéw (w tym 22 pkt. za
prace o charakterze popularno-naukowym). Zgodnie z nadestang mi dokumentacja caty
dorobek Habilitantki (facznie z pracami stanowigcymi przedmiot postepowania

habilitacyjnego) charakteryzuje si¢ nastepujacymi wskaznikami bibliometrycznymi:

» Calkowita liczba punktéw MNiSW/ MEiN zgodna z rokiem publikacji: 927
» Sumaryczny IF: 40,872

» Liczba cytowan wg bazy Web of Science (WoS): 87, w tym 11 autocytowan
> Indeks Hirsha wg bazy WoS: 6

Habilitantka jest pierwszym autorem w 8 (50%) wykazanych publikacjach z listy JCR,

co dodatkowo przemawia na Jej korzys¢.



Osiggnigcia naukowe dr n. wet. Agnieszki Satamaszynskiej-Guz, ktérych tematyka ma
duza warto$¢ poznawcza i stanowig wyrazny wkiad w wiedze dotyczaca charakterystyki
molekularnej bakterii z rodzaju Campylobacter oraz wystepowania wybranych drobnoustrojow

chorobotwérezych u zwierzat sa zdecydowanie godne uwagi, a wskazniki bibliometryczne

zadowalajace.

IV. Ocena aktywnos$ci naukowej i aplikacyjnej realizowanej w jednej lub wi¢cej uczelni,

instytucji naukowej lub instytucji kultury, w szczegélnosci zagranicznej

Nawigzanie w 2015 roku wspélpracy z prof. Stephenem Douthwaitem z Wydziatu
Biochemii i Biologii Molekularnej Uniwersytetu Potudniowej Danii w Odense, umozliwilo
Pani dr n. wet. Agnieszce Satamaszynskiej-Guz odbycie migdzynarodowych stazy naukowych.
W okresie od 2015 do 2023 roku Habilitantka odbyta tacznie 8 stazy zagranicznych trwajgcych
od 2 do 6 tygodni (sumaryczna dlugo$é stazy miedzynarodowych wynosi 32 tygodnie).
Opisywana wspolpraca miedzynarodowa zaowocowata nabyciem przez Kandydatke
dodatkowych umiejetnosci takich jak metody analizy modyfikacji rybosomalnego RNA przy
pomocy spektrometrii mas i primer extension oraz analizy proteomu metoda spektrometrii mas.
Na uwagg zastuguje fakt, ze staze te w duzej czesci sfinansowane byly ze srodkéw pozyskanych

na realizacj¢ projektow (2 wyjazdy w ramach projektu KNOW, 4 wyjazdy w ramach grantu
NCN HARMONIA).

Pani dr Agnieszka Satamaszynska-Guz wspétpracuje réwniez z Zaktadem Wirusologii
Molekularnej Wydziatu Biologii Uniwersytetu Warszawskiego oraz Instytutem Paleobiologii
PAN w Warszawie. Owocem nawigzanej z prof. Douthwaitem oraz jednostkami krajowymi
wspolpracy sg 4 wspolne publikacje (w tym 3 bedace efektem wspOlpracy miedzynarodowe;j)
stanowiace 100% prac wykazanych jako osiagniecie naukowe Habilitantki.

Kandydatka moze pochwali¢ si¢ duza skutecznoscia w aplikowaniu o $rodki finansowe
na prowadzenie badan. Byla kierownikiem projektu finansowanego przez MNiSW
(zakonczony w 2013), KNOW (zakonczony w 2016), a obecnie kieruje grantem przyznanym
przez Narodowe Centrum Nauki w konkursie HARMONIA (warto$é projektu 825 300 zt).
Ponadto trzykrotnie byta kierownikiem grantéw wewnetrznych SGGW (2009, 201212013 r.).
Pani dr Agnieszka Satamaszynfiska-Guz byta réwniez wykonawca w 1 projekcie finansowanym

przez MNiSW (zakoficzony w 2013 r.) oraz gléwnym wykonawca grantu promotorskiego
(MNiSW) zakonczonego w 2006 r.



Wszystko powyzsze wskazuje, ze Habilitantka jest dojrzatym naukowcem potrafigcym
zdoby¢ fundusze na prowadzone przez siebie badania oraz rozwijanie wspotpracy
migdzynarodowej, na ktora jest otwarta, jak roéwniez potrafi utworzy¢ zespot badawczy i
kierowac nim. To z kolei wskazuje, ze gotowa jest petnié role lidera zespotu naukowego, czego
oczekuje si¢ od samodzielnych pracownikéw naukowych. Podsumowujac ta czes¢ aktywnosci
Habilitantki wysoko oceniam umiejgtnos$é aplikowania o granty oraz rozwdj i utrzymywanie

przez nig wspélpracy migdzynarodowe;.
V. Ocena dzialalno$ci dydaktycznej, popularyzatorskiej i organizacyjnej

Dziatalno$¢ dydaktyczna dr n. wet. Agnieszki Satamaszynskiej-Guz zwigzana jest $cisle
z zatrudnieniem na stanowisku adiunkta w Katedrze Nauk Przedklinicznych Wydziatu
Medycyny Weterynaryjnej SGGW. Habilitantka prowadzi zarowno wyktady jak i ¢wiczenia z
przedmiotéw Mikrobiologia weterynaryjna (kierunki weterynaria i biotechnologia), Biologia
mikroorganizméw (kierunek bioinzynieria zwierzat), Zastosowanie biotechnologii w
diagnostyce chorob zwierzat (kierunek biotechnologia), Bioinzynieryjne techniki w produkcji
szczepionek  (kierunek  bioinzynieria zwierzat), Biologia molekularna (kierunek
biotechnologia); wyktady z przedmiotu Zastosowanie biotechnologii w profilaktyce choréb
zwierzat (kierunek biotechnologia) oraz ¢wiczenia z przedmiotow Mikrobiologia (kierunki
zootechnika i biologia) i Mikrobiologia kliniczna (kierunek bioinzynieria zwierzat). Na
podkreslenie zastuguje fakt, ze przedmiot Mikrobiologia weterynaryjna prowadzony jest przez
Habilitantkg¢ réwniez na studiach anglojezycznych kierunku weterynaria. Kandydatka od 2015
roku petni takze funkcje koordynatora zaje¢ z przedmiotu Mikrobiologia weterynaryjna dla

studentow kierunku biotechnologia.

Niestety Habilitantka swoja aktywnoscig dydaktyczna nie wykracza poza ksztalcenie
studentéw zwiazane z realizacja pensum dydaktycznego. Nie prowadzita zaje¢ dla stuchaczy

studiow podyplomowych ani uczestnikéw kursow i szkolen.

Kandydatka nie moze pochwali¢ si¢ réwniez petnieniem funkcji promotora
pomocniczego w przewodzie doktorskim. Na Jej korzys¢ przemawia jednak fakt, iz byla
promotorem 7 prac magisterskich i 30 prac inzynierskich realizowanych na Wydziale Biologii
1 Biotechnologii oraz Wydziale Hodowli, Bioinzynierii i Ochrony Zwierzat. Podsumowujac

dzialalnos¢ dydaktyczng Habilitantki ocenié ja mogg jako dostateczna.
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W przedstawionej mi do oceny dokumentacji Habilitantka nie wykazata dziatalnosci
popularyzatorskiej, jednak jak wspomniatem w punkcie III, do tej dziatalnosci mozna
zakwalifikowa¢ 5 prac (w 1 jest pierwszym autorem) opublikowanych w czasopismie Zycie

Weterynaryjne.

Dziatalnos¢ organizacyjna dr n. wet. Agnieszki Salamaszynskiej-Guz zdecydowanie
mozna okresli¢ jako stabg — Habilitantka nie wykazala zadnej aktywnosci jako czionek rad
programowych czy komitetéw redakcyjnych czasopism i stowarzyszef. Brak jest rdwniez
danych dotyczacych wspélpracy z otoczeniem spofeczno-gospodarczym, cztonkostwie w
zespotach eksperckich, a nawet o recenzowaniu prac naukowych i wykonaniu ekspertyz. Na

korzy$¢ Habilitantki przemawia jednak wykonanie 22 recenzji prac dyplomowych.

Pani dr Salamaczynska-Guz moze pochwali¢ si¢ uzyskaniem nagrod 1 wyr6znien,
bowiem zostala odznaczona Medalem Brazowym za Dlugoletnia Stuzbe przyznanym przez
Prezydenta Rzeczypospolitej (2021 r.). Kandydatka otrzymata réwniez nagrody przyznane
przez Polskie Towarzystwo Nauk Weterynaryjnych za publikacje naukowe (Nagroda I stopnia

— 2021 r., Nagrody III stopnia 2021 i 2019 rok).

V. Podsumowanie i wniosek koncowy

Podsumowujgc stwierdzam, ze podejmujacy wazne zagadnienia dorobek publikacyjny
(wliczajac prace stanowiace jednotematyczny cykl publikacji habilitacyjnych) dr n. wet.
Agnieszki Satamaszynskiej-Guz jest wartosciowy i ciekawy z naukowego punktu widzenia. Na
uwage zastuguje réwniez duze zaangazowanie Kandydatki w rozwijanie i utrzymywanie
wspolpracy miedzynarodowej oraz wysoka skutecznosé w aplikowaniu o s$rodki na
realizowanie wiasnych koncepcji badawczych. Ze wzgledu na nie wykraczajacg poza
standardowe nauczanie aktywnos¢ dydaktyczng oraz znikomg aktywno$¢ organizacyjna
stwierdzam, ze dr n. wet. Agnieszka Satamaszynska-Guz jedynie w stopniu dostatecznym
spelnia wymagania stawiane kandydatom ubiegajacym si¢ o nadanie stopnia naukowego
doktora habilitowanego okreslone w art. 219 ust. 1 pkt 2 ustawy z dnia 20 lipca 2018 roku
Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz. U. 2023 poz. 742 z pdzniejszymi zmianami). Tym
samym wnioskuj¢ o podjecie dalszych czynnosci w postepowaniu o nadaniem dr n. wet.
Agnieszce Satamaszynskiej-Guz stopnia doktora habilitowanego w dziedzinie nauk

weterynaryjnych, dyscyplinie weterynaria.

AN
Prof. dr hab. Tomasz Stenzel
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