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W zalaczeniu przesylam recenzje dorobku p. dr Agnieszki Satamaszynskiej Guz,
wykonanej w oparciﬁ o uchwale Rady Dyscypliny Weterynaria Szkoly Glownej Gospodarstwa
Wiejskiego w Warszawie z 18 pazdziernika 2023 r., na podstawie Ustawy z dnia 20 lipca 2018 r.

Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz. U. z 2023 r. poz. 742).
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OCENA

osiagnieé naukowych i dorobku dr Agnieszki Salamaszynskiej-Guz
w zwigzKku z postgpowaniem habilitacyjnym

Podstawa formalna oceny
Niniejsza recenzje wykonano w oparciu o decyzj¢ Rady Doskonatosci Naukowe;j
z 25 wrzesnia 2023 r., i podjetej uchwaly Rady Dyscypliny Weterynaria Szkoty Glownej
Gospodarstwa Wiejskiego (SGGW) w Warszawie z 18 pazdziernika 2023 r. na podstawie
Ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz. U. z 2023 r.
poz. 742).

Dotychczasowy przebieg pracy zawodowej Habilitantki

Pani dr Agnieszka Salamaszynska-Guz jest absolwentka Wydzialu Biologii
Uniwersytetu Warszawskiego o specjalizacji biotechnologia. W 2006 roku uzyskata stopien
doktora nauk weterynaryjnych na Wydziale Medycyny Weterynaryjnej SGGW w Warszawie
na podstawie rozprawy pt. ,,Analiza funkcjonalna produktow dwoch genéw Campylobacter
Jjejuni posiadajacych ortologi w genomie Helicobacter pylori i Brachyspira sp.” (promotor:
dr hab. Danuta Klimuszko prof. nadzw. SGGW). Od 2007 do 2012 roku zatrudniona byla
w Zakladzie Bakteriologii i Biologii Molekularnej, Katedry Nauk Przedklinicznych, Wydziatu
Medycyny Weterynaryjnej SGGW w Warszawie, a od 2013 roku do chwili obecnej pracuje
w Zakladzie Mikrobiologii, Katedry Nauk Przedklinicznych, Instytutu Medycyny
Weterynaryjnej SGGW w Warszawie

Ocena cyklu powigzanych tematycznie artykuléw naukowych stanowigcego

osiggni¢cie naukowe bg¢dace przedmiotem post¢gpowania habilitacyjnego

Przedstawiony do oceny cykl prac oryginalnych stanowigcych osiggnigcie naukowe
nosi tytul ,,Okreslenie wptywu metylacji rybosomalnego RNA na wirulencj¢ Campylobacter

Jjejuni” i obejmuje nastgpujace publikacje:
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1) Satlamaszynska-Guz A, Taciak B, Kwiatek A, Klimuszko D. The Cj0588 protein is a
Campylobacter jejuni RNA methyltransferase. Biochem Biophys Res Commun. (2014) 6;448(3):298-
302. doi: 10.1016/j.bbrc.2014.04.104. (IF2014 = 2.559; IF5-letni = 2.750; MEiN = 20)

2) Satlamaszynska-Guz A, Rose S, Lykkebo C, Taciak B, Bacal P, Uspienski T, Douthwaite S.
Biofilm Formation and Motility Are Promoted by Cj0588-Directed Methylation of rRNA in
Campylobacter jejuni. Front Cell Infect Microbiol. (2018) 18;7:533. doi: 10.3389/fcimb.2017.00533.
(IF2018 = 3.518; IF5-letni = 4.855; MEiN = 40)

3) Salamaszynska-Guz A, Serafinska I, Bacal P, Douthwaite S. Virulence properties of
Campylobacter jejuni are enhanced by displaying a mycobacterial TlyA methylation pattern in its rRNA.
Cell Microbiol. (2020) 22(7):€13199. doi: 10.1111/cmi.13199. (IF2020 = 3.715; IF5-letni = 3.483 MEiN
= 140)

4) Salamaszynska-Guz A, Kronholm Rasmussen P, Murawska M, Douthwaite S.
Campylobacter jejuni Virulence Factors Identified by Modulating Their Synthesis on Ribosomes With
Altered rRNA Methylation. Front Cell Infect Microbiol. (2022) 13;11:803730. doi:
10.3389/fcimb.2021.803730. (IF2022 = 6.073; IF5-letni = 5.369; MEiN = 100)

Sumaryczny wspotczynnik oddziatywania czasopism, w ktorych ukazaty sie publikacje

wchodzace w skiad osiggnigcia naukowego, zgodnie z rokiem opublikowania wynosi 15,865.

Sumaryczna liczba punktéw MEIN za publikacje wchodzace w sklad osiggnigcia

naukowego wynosi 300.

Stwierdzam, ze cykl prac jest tematycznie spdjny i spelnia wymagania Art. 219. ust. 1.
p- 2 lit. b Ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce. We wszystkich
4 przedstawionych publikacjach Habilitantka jest pierwsza autorka, a jej udzial w powstanie
prac, zgodnie z przedstawiong deklaracja, byt wiodacy i wahal sie od 70-80%. Co wazne,
wszystkie powyzsze publikacje s3 cytowane (sumaryczna liczba cytowan bez autocytowan =
22), co jest w mojej ocenie bardziej miarodajnym wskaznikiem zainteresowania $rodowiska
naukowego uzyskanymi wynikami, niz wspotczynnik impact factor czy liczba punktéw MEIiN

danego czasopisma. Szkoda, ze Habilitantka nie zawarla tych danych w autoreferacie!

Wyzej wymienione publikacje dotycza badan nad Campylobacter jejuni, gram-ujemna
bakterig wywolujaca zapalenia jelit u ludzi i majacej udzial w co najmniej kilku zespotach
chorobowych. Zrédlem zakazenia dla ludzi jest drob, a do transmisji patogenu dochodzi
najczesciej podczas spozywania produktow drobiowych, w tym tuszek zanieczyszczonych

W procesie uboju.

Habilitantka postawita przed sobg trzy cele:



1. Oznaczenie aktywnosci metylotransferazy rRNA biatka Cj0588.
2. Analiza wptywu metylacji C1920 23S rRNA na wirulencj¢ C. jejuni.
3. Oznaczenia sposobu, w jaki utrata metylacji rybosomalnego RNA wplywa na

wirulencje C. jejuni.

Cel 1: Analiza sekwencji aminokwasow biatka Cj0588 Campylobacter jejuni wykazata
jego nature jako rRNA metylotransferazy. Biatko sklada si¢ z dwoch domen: S4 i FtsJ,
z ktorych ostatnia zawiera aminokwasy tworzace centrum katalityczne enzymu (K80, D162,
K188). Struktura ta sugeruje przynaleznos¢ biatka do rodziny TlyA. Cecha biatka jest takze
brak czterech N-koncowych aminokwasow (A2, R3, R4, AS) i skrocenie o okoto 20
aminokwaséw na C-koncu, co pozwala zaklasyfikowa¢ je do grupy TlyAl Bialko Cj0588
specyficznie metyluje nukleotyd C1920 w 23S rRNA duzej podjednostki rybosomu, co
potwierdzil wykonany model 3D. Dodatkowo, eksperymenty in silico potwierdzono
eksperymentalnie. Biatko Cj0588 jako metylotransferaza rRNA zostato przetestowane in vitro
i in vivo. Po klonowaniu genu biatka do wektora pET28, nadprodukowano je w komoérkach
E. coli, a nastgpnie oczyszczono. Aktywnos¢ biatka obserwowano w obecnosci S-adenozylo-
L-metioniny (SAM) oraz nieoczyszczonych i oczyszczonych rybosomoéw E. coli, zwlaszcza
w przypadku podjednostek 50S. Kolejnym etapem prowadzonych badan bylo zidentyfikowanie
metylowanego nukleotydu w 23S rRNA. Uzyto mutantéw C. jejuni bez biatka Cj0588
i z komplementowang mutacja. Zastosowano metode primer extension i spektrometri¢ mas
MALDI-ToF. Wyniki wykazaly, ze Cj0588 metyluje nukleotyd C1920 w 23S rRNA,
ale nie wplywa na 16S rRNA, jest wigc metylazg TlyA z grupy 1.

Kolejne badania skupity si¢ na enzymatycznej aktywnosci Cj0588. Celem sprawdzenia
roli centrum katalitycznego biatka Cj0588, utworzono mutanty C. jejuni w genie cj0588
kodujacym biatko TlyA. Aminokwasy centrum Katalitycznego (poz. 80, 162 i 188) zostaly
zamienione na alanine. Badania wykazaly, ze tak zmienione biatko Cj0588 traci zdolnos¢
do modyfikacji czasteczki 23S rRNA.

Przeprowadzono charakterystyke kinetyczng reakcji katalizowanych przez mutowane
formy biatka Cj0588. W gen ¢j0588, zintegrowany w plazmid pET28, wprowadzono mutacje,
ktore skutkowaly zamiang okreslonych aminokwasow w centrum Kkatalitycznym (K80A,
D162A, D188A). Ekspresje tych biatek indukowano w komoérkach E. coli, a nastgpnie dokonano
ich oczyszczenia. Wytworzono zmodyfikowane wersje biatka, z pojedyncza zamiang
aminokwasu w centrum Kkatalitycznym. W warunkach in vitro przeprowadzono reakcje

metylacji z uzyciem oczyszczonych enzymoéw, substratu, podjednostek rybosomowych 508
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oraz kofaktora S-adenozylo-L-metioniny. Odkryto, ze wprowadzone modyfikacje nie wptynely
na wigzanie kofaktora, lecz minimalnie zmienily wiazanie substratu przez zmienione enzymy.
Stata Michaelisa (Km) wzrosta dwukrotnie dla wariantéw biatka z mutacjami D162A, D188A
i trzykrotnie dla wariantu z mutacja K80A.

Zbadano réwniez konsekwencje braku modyfikacji C1920 w 23S rRNA dla fenotypu
Campylobacter jejuni. Wykazano wczesniej, ze modyfikacje wprowadzane przez biatko TlyA
majg wplyw na sposob, w jaki antybiotyk kapreomycyna wchodzi w interakcje z rybosomem.
Brak modyfikacji dokonywanej przez Cj0588 powoduje dwukrotne zwigkszenie minimalnego
stgzenia inhibitora (MIC) dla kapreomycyny w przypadku C. Jejuni oraz obniza efektywnosé
taczenia si¢ podjednostek rybosomalnych w funkcjonalny rybosom 70S. Fenotypy szczepoéw
C. jejuni, ktdre nie produkuja biatka Cj0588 oraz tych, ktére produkujg wersje biatka niezdolne
do wprowadzania modyfikacji C1920 w 23S rRNA, potwierdzily, ze to specyficzna
modyfikacja ma znaczacy wplyw na proces taczenia podjednostek rybosomu.

Dla realizacji celu 2 Habilitantka wraz ze wspétpracownikami wykorzystata rézne
genetycznie modyfikowane warianty C. jejuni oraz dla poréwnan szczep dziki. Badata zdolnosé
do ruchu, adhezji i wnikania do komérek nablonka linii Caco-2, zdolnosé indukcji IL-8
w komorkach nabtonka T84, przezywalno$é w makrofagach mysich RAW 264.7 oraz zdolnos¢
do tworzenia biofilmu. Usuniecie genu ¢j0588 z komérek bakteryjnych powodowalo ostabienie
zdolnosci do ruchu badanego szczepu. Wprowadzenie do komérki dzikiej formy tego genu
czgsciowo odzyskiwalo t¢ zdolnos¢, lecz nie osiggano poziomu rownego szczepowi dzikiemu.
Komplementacja mutacji za pomoca genu kodujacego biatko z zastagpionym aminokwasem
wcentrum katalitycznym (utrzymujgcego sie w komoérce, ale pozbawionego aktywnosci
metylotransferazy) nie przywracala zdolnosci ruchowej. Brak genu cj0588 wptywal takze
negatywnie na zdolno$¢ bakterii do adhezji do komérek nablonka jelitowego linii Caco-2,
indukcji IL-8 przez komorki linii Caco-2 i T84, przezycia w makrofagach mysich linii RAW
264.7 oraz na tworzenie biofilmu na powierzchniach szklanych i polistyrenowych. Podobnie
jak- w przypadku ruchliwosci, komplementacja dzika forma genu cj0588 czesciowo
przywracata te cechy, lecz nie do poziomu obserwowanego u szczepu dzikiego. Natomiast
komplementacja mutacji genem kodujacym biatko z zastgpionym aminokwasem w centrum
katalitycznym nie przynosita zmian fenotypowych, zachowujac cechy podobne do mutanta.

Znaczace obserwacje dotyczace mutacji, ktéra zostata komplementowana przez wersje
genu TlyA pochodzacego z Mycobacterium smegmatis. Bialko TlyA z Mycobacterium spp.
nalezy do rodziny metylotransferaz rRNA TIyAll, ktére metylujg nie tylko nukleotyd C1920
w 23S rRNA, ale réwniez C1409 w 16S rRNA. W eksperymentalnym szczepie C. jejuni gen
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TlyAl nie byt aktywny, a wprowadzono gen TlyAll. Metylacj¢ nukleotydow w C1409 16S
rRNA i C1920 w 23S rRNA potwierdzono za pomoca metody primer extension. Badano
réwniez wirulencje tego zmodyfikowanego szczepu. Wykazywal on zwigkszong zdolnos¢
adhezji do komérek linii Caco-2, indukcji IL-8 w komoérkach Caco-2 i T84 oraz wigksza
efektywnos¢ w tworzeniu biofilméw, w poréwnaniu do szczepu dzikiego. Poziom ruchliwosci
i przezywalnos¢ w makrofagach utrzymywaty si¢ na poziomie porownywalnym do szczepu
dzikiego.

Cel 3: Habilitantka razem ze wspotpracownikami okreslili sposéb, w jaki utrata
metylacji rybosomalnego RNA wptywa na wirulencj¢ C. jejuni. W tym celu przeprowadzono
analize proteomdéw czterech szczepow. Metoda spektrometrii mas LC MS/MS sprawdzono
sklad bialek w poszczegdlnych szczepach i porownano ze sobg. Wykryto 1482 produkty
bialkowe. Mutacja w genie odpowiedzialnym za kodowanie bialka TlyA spowodowata
ilosciowe zmiany w ekspresji 50 bialek: wzrost poziomu 27 biatek i spadek 23 bialek
w poréwnaniu do szczepu dzikiego. Analiza proteomu obejmowala takze dwa inne szczepy:
jeden z mutacjg w genie tlyA skomplementowang przez gen kodujacy aktywne biatko TlyA
(przywracajacy fenotyp wirulencji) i drugi z genem tlyA kodujagcym nieaktywne biatko
TlyAK188A (bez wptywu na zjadliwos¢). W tych dwoch genetycznie identycznych szczepach,
z wyjatkiem mutacji w allelu tlyA-188, stwierdzono zmiany w ekspresji tylko czterech biatek.
Jednym z nich jest CdtC, ktore wspoldziata z CdtA i CdtB tworzac toksyng CDT. W szczepach
C. jejuni bez modyfikacji rRNA dokonywanej przez TlyA, poziom CdtC spadt do 39% wartosci
szczepu dzikiego. Komplementacja aktywna wersja tlyA podniosta poziom CdtC do 77%
wartosci szczepu dzikiego, podczas gdy wariant K188A TlyA nie przywrécil poziomu dzikiego
szczepu. Trzy pozostate biatka MlaE, MlaF i MlaD, ktérych poziom zmniejszyt si¢ w mutancie
AtlyA, mialy obnizony poziom odpowiednio do 29%, 36% i 41% wartosci szczepu dzikiego.
Te poziomy czgsciowo przywrocono do okolo 67% poziomu dzikiego szczepu
po komplementacji aktywna kopia tlyA. W przypadku wersji TlyAK188A nie zaobserwowano
zmiany. Geny kodujace te cztery biatka (CdtC, MlaE, MlaF, MlaD) zostaly inaktywowane,
co obnizylo wirulencje C. jejuni. CdtC jest glownie zwiazane z pecherzykami blony
zewnetrznej (OMV), co wskazuje na role OMV w dostarczaniu toksyny CDT do komérki
gospodarza. Biatka MIaEFD sa za$ powigzane z biogenezg OMYV, ktore odgrywajg kluczows
role w adhezji i inwazji C. jejuni do komoérek nablonka. Koinkubacja C. jejuni z dodatkowa
iloécig izolowanych OMV wzmacnia te wlasciwosci patogenne. OMV z mutanta AmlaEFD
poprawily internalizacje bakterii tak samo jak OMV dzikiego typu, ale OMV z mutanta AtlyA
lub AcdtC nie miaty wplywu na internalizacj¢. Wszystkie OMV indukowaly uwalnianie IL-8,




chociaz efekt ten byt zmniejszony w przypadku OMV z mutanta AcdtC i szczegdlnie niski dla
OMYV z mutanta AmlaEFD.

Habilitantka zrealizowata zatem wszystkie 3 zalozone cele i uzyskane wyniki
podsumowala nastepujgco:

1. Zostata udowodniona aktywnos¢ metylotransferazy rRNA biatka Cj0588.

2. Obecnos¢ genu kodujacego biatko TlyA wptywa na wirulencje C. jejuni. Dodatkowo
wykazano, ze to obecnos¢ modyfikacji rRNA wprowadzana przez TlyA, a nie samo biatko, ma
wplyw na badane cechy fenotypowe C. jejuni.

3. Analizy spektrometrii masowej biatek szczepoéw C. jejuni z mutacjg w genie tlyA
ujawnily szereg subtelnych zmian w skfadzie proteomu. Zmiany te dotyczyly obnizenia ilosci
podjednostki toksyny CDT (CdtC) i bialek zwigzanych z produkcja pecherzykéw blony
zewngtrznej (OMV) MIaEFD. Inaktywacja genéw cdtC i mlaEFD potwierdzily znaczenie
kodowanych przez nie biatlek w wirulencji

Podsumowujac, publikacje wchodzace w sklad osiagnigcia naukowego stanowigcego
przedmiot postgpowania habilitacyjnego oceniam wysoko; jest on oryginalny i wprowadza
nowg wiedz¢ na temat roli wybranych biatek oraz czynnikéw wirulencji Campylobacter jejuni.
Powstal we wspdlpracy z naukowcami zagranicznymi (ktorzy sa wspotautorami 3 z 4 publikacji
wchodzacych w sklad osiagnigcia) i ukazat si¢ drukiem w prestizowych czasopismach o zasiegu
miedzynarodowym.

Ocena pozostalych osiggni¢¢ naukowych Habilitantki

Habilitantka zrealizowala swoj przewod doktorski na SGGW, badajac funkcje genow
C. jejuni cj0183 i cj0588, homologéw gendéw innych patogennych bakterii. Praca obejmowata
tworzenie mutantéw tych genéw i ich wstepna charakterystyke, w tym analize promotora genu
cj0183. Po obronie pracy doktorskiej, p. dr Salamaszynska-Guz kontynuowata badania nad
bakteriami Campylobacter jejuni, koncentrujac si¢ na identyfikacji czynnikéw wirulencji tych

patogendw oraz charakterystyce izolatow zwierzecych:
a) Wirulencja Campylobacter jejuni:

Habilitantka przeprowadzita analiz¢ gendéw cj0183 i ¢j0588 w C. jejuni, pierwotnie
klasyfikowanych jako hemolizyny. Badania wykazaty brak roznic w aktywnosci hemolitycznej
migdzy mutacjami tych genéw a dzikimi szczepami. Stwierdzila rowniez, ze biatko Cj0183
nie wplywa na przyleganie do komérek Caco-2. Badala takze m.in. mechanizmy regulacji
genow, identyfikujac regiony promotorowe przed genem cj0183 i okreslajac wpltyw mutacji
na transkrypcje.
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b) Charakterystyka szczepow C. jejuni izolowanych od zwierzat:

Kandydatka badala wystepowanie Campylobacter spp. u zwierzat hodowlanych
i domowych w Polsce. Izolaty byly testowane pod katem opornosci na chemioterapeutyki,
obecnosci genu zetO (izolaty oporne na tetracykliny) mutacji w genie gyrA (izolaty oporne na
fluorochinolony). Analizowata tez geny wirulencji, zdolno$¢ do tworzenia biofilmu,

ruchliwosci, adhezji i inwazji komorek Caco-2 oraz aktywnosci zewnatrzkomorkowej DNazy.
c¢) Epidemiologia choréb zakaznych zwierzat:

P. dr Agnieszka Salamaszynska-Guz brata udzial w badaniach nad wystgpowaniem
w Polsce bakteryjnych, pasozytniczych iwirusowych czynnikéw etiologicznych choréb
zwierzat, takich jak wystepowanie Helicobacter spp. u dzikéw i Dirofilaria repens u psow,
obecno$¢ przeciwcial przeciwko BoHV-1 i BVDV ujeleni szlachetnych w Polsce oraz
charakterystyka szczepow Truperella pyogenes (we wspolpracy z zespolem dr hab. Magdaleny
Rzewuskiej).

Ogolna ocena osiggni¢¢ naukowych Habilitantki

Dorobek dr Agnieszki Satamaszynskiej — Guz obejmuje 21 publikacji w czasopismach
naukowych (w 10 byta pierwsza autorkg), w tym 16 artykulow w periodykach posiadajacych
wspdtczynnik wptywu IF, oraz 31 doniesien na konferencje krajowe i zagraniczne. Tradycyjna
ocena dorobku naukowego przed- i po uzyskaniu stopnia naukowego doktora pokazuje
zdecydowany postep Habilitantki, o czym s$wiadcza dane bibliometryczne, takie jak
sumaryczny IF (przed uzyskaniem stopnia doktora — 0; po uzyskaniu stopnia doktora — 40,872)
oraz punkty MNiSW/MEIN (przed uzyskaniem stopnia doktora — 15; po uzyskaniu stopnia
doktora — 912). Liczba cytowan (n=87) oraz indeks Hirscha (h=6), cho¢ nie sa wybitne, to
jednak w mojej opinii zastugujgce na pozytywna oceng, szczegdlnie biorac pod uwage dosé
waskg dziedzine zainteresowan naukowych Kandydatki, ktéra nie jest w stanie zagwarantowac
wysokiej cytowalnosci. Wazne jest rowniez, ze liczba autocytowan (n=11) stanowi tylko nieco
ponad 10% ogo6tu cytowan (n=87), nie tworzy zatem w tym zakresie niezr¢cznej dla pracownika
naukowego symetrii. Bardzo istotny jest rowniez pozytywny kierunek w jakim ewoluuje
kariera naukowa Habilitantki, o czym $wiadczy wzrastajgca w czasie Srednia wartos¢
wspolczynnika IF opublikowanych prac, wskazujaca na ciagly postep. Dla przyktadu, sredni IF
publikacji w ktorych Habilitantka byta wspotautorka wynosit w latach:

a) 2007-2012 (8 publikacji) - $r. IF = 0,416;
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b) 2013- 2017 (3 publikacje) — ér. IF = 1,657;
¢) 2018-2023 (10 publikacji) — sr. IF = 3,258

Wspélpraca naukowa, w tym udzial w stazach zagranicznych, szkoleniach, projektach
badawczych

Od 8 lat Habilitantka wspolpracuje z laboratorium na Wydziale Biochemii i Biologii
Molekularnej Uniwersytetu Potudniowej Danii (Syddansk Universitets), w Odense, Dania
w zakresie modyfikacji rybosomalnego RNA oraz proteoméw szczepéw Campylobacter jejuni.
Powyzsza wspélpraca ma wymierny efekt w postaci zdobycia solidnej wiedzy i do§wiadczenia
w zakresie specjalistycznych technik badawczych takich jak metody analizy modyfikacji
rybosomalnego RNA metodg spektrometrii mas i primer extension oraz analizy proteomu
metodg spektrometrii mas oraz zaowocowata kilkoma publikacjami oraz wspélnym projektem
badawczym finansowanym przez Narodowe Centrum Nauki. W latach 2015-2023 pani doktor
Agnieszka Satamaszyfiska — Guz przebywata na Uniwersytecie Syddansk tacznie 32 tygodnie,
gdzie kazdy pobyt trwal od 2 do 6 tygodni. Taka aktywnos$¢ $wiadczy o jej mobilnosci,
otwartosci i cigglym dazeniu do podnoszenia kwalifikacji oraz utrzymywania
mi¢dzynarodowych  kontaktow naukowych. Jako recenzent zauwazam pewna
"monotematycznos¢" w zakresie wspolpracy zagranicznej, ograniczonej do jednego
uniwersytetu w Danii. Wigksza dywersyfikacja w tym zakresie na pewno bytaby korzystna.
Poza wspoétpracg zagraniczna, Habilitantka ma na swoim koncie wspéltprace z osrodkami
krajowymi, takimi jak Zaklad Wirusologii Molekularnej, Wydzial Biologii, Uniwersytet
Warszawski (w zakresie analizy modyfikacji rybosomalnego RNA) oraz Instytutem
Paleobiologii PAN (w zakresie morfologii komoérek bakteryjnych i wytwarzanego biofilmu
przy uzyciu skaningowego mikroskopu elektronowego). Wspélpraca krajowa rowniez

zaowocowala wspélnymi publikacjami.

Pozytywnie oceniam dorobek dr Agnieszki Satamaszynskiej — Guz w zakresie realizacji
projektow badawczych. Przede wszystkim cheg podkresli¢ jej rolg jako kierownika w dwéch
przedsigwzigciach: projekcie ,,Harmonia™ pt. ,,Utrata metylacji rybosomalnego RNA obniza
kolonizacje¢ Campylobacter jejuni u ludzi i zwierzqt” finansowanym przez NCN oraz ,,Analiza
Jfunkcjonalna biatka Cj0588 Campylobacter jejuni” finansowanym przez Ministerstowo Nauki
i Szkolnictwa Wyzszego. Pani doktor kierowata réwniez projektami o nieco mniejszej randze,
tzn. w ramach Konsorcjum Naukowego KNOW ,,Zdrowe Zwierze — Bezpieczna Zywnosé” jak

rowniez 3 projektami realizowanymi w ramach wewnetrznego trybu konkursowego dla
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mlodego pracownika nauki, finansowanych przez Szkol¢ Gtéwng Gospodarstwa Wiejskiego
w Warszawie, co jednak wymaga podkreslenia, bo dowodzi jej zaangazowania i ciagltego
poszukiwania srodkéw finansowych u roznych zrodet. Dla porzadku nalezy rowniez wymieni¢
jej udziat jako wykonawcy i gtownego wykonawcy w dwoch innych grantach finansowanych

przez Ministerstwo Nauki i Szkolnictwa Wyzszego.
Dorobek naukowy Habilitantki byt kilkakrotnie nagradzany, w tym:

a) Nagrodg 1 stopnia Polskiego Towarzystwa Nauk Weterynaryjnych w kategorii za
prace oryginalng opublikowana w zespole migdzynarodowym w zagranicznym czasopismie
z listy JCR za rok 2020;

b) Nagrodg I stopnia Polskiego Towarzystwa Nauk Weterynaryjnych w kategorii za
prace oryginalng opublikowang w zespole migdzynarodowym w zagranicznym czasopismie
z listy JCR za rok 2021;

¢) Nagroda III stopnia Polskiego Towarzystwa Nauk Weterynaryjnych w kategorii za
prace oryginalng opublikowang w zespole migdzynarodowym w zagranicznym czasopiSmie

z listy JCR za rok 2019;

b) Nagroda III stopnia Polskiego Towarzystwa Nauk Weterynaryjnych w kategorii za
oryginalna prace badawcza ogloszong w krajowym lub zagranicznym czasopis$mie z listy JCR

za rok 2020, w jezyku polskim lub obcym;

¢) Nagroda III stopnia Polskiego Towarzystwa Nauk Weterynaryjnych w kategorii za
pracg oryginalng opublikowana w zespole migdzynarodowym w zagranicznym czasopismie
z listy JCR za rok 2018;

Dorobek dydaktyczny oraz inna dzialalnos¢

Bogaty dorobek dydaktyczny habilitantki, ktéry, cho¢ moze nie zaskakiwa¢ zwazywszy
na fakt jej zatrudnienia na uczelni, wzbudza szacunek ze wzgledu na jego réznorodnos¢. Pani
doktor Agnieszka Salamaszyfiska — Guz prowadzita lub prowadzi zajgcia z nastgpujacych
przedmiotéw: mikrobiologia, mikrobiologia weterynaryjna, biologia mikroorganizmow,
mikrobiologia kliniczna, biologia molekularna, zastosowanie biotechnologii w profilaktyce
choréb zwierzat, zastosowanie biotechnologii w diagnostyce choréb zwierzat oraz
bioinzynieryjne techniki w produkcji szczepionek. Adresatami wykladow oraz ¢wiczeh z wyzej
wymienionych przedmiotéw sg studenci nastgpujacych kierunkow: weterynaria (studenci

polsko- i anglojezyczni), zootechnika, biologia, bioinzynieria zwierzat oraz biotechnologia.

9




Rozpatrujac dorobek dydaktyczny Habilitantki w szerszym kontekscie, chciatbym zwrocié
uwage na to, ze jej zaangazowanie w t¢ sfer¢ nie wplywa negatywnie na prace¢ naukowa. Co
wigcej, dziala to rowniez w druga strone, tzn. obowiazki naukowe nie ograniczaja jej
aktywnosci dydaktycznej. Wida¢, ze Kandydatka potrafila wypracowaé w tym obszarze
rozsadny kompromis. Niewatpliwe sukcesy w tych dziedzinach odbity si¢ nieco na innych
obszarach aktywnosci, w tym na dzialalno$ci organizacyjnej oraz wspolpracy z sektorem
gospodarczym. Biorgc pod uwage wybitnie poznawczy charakter prowadzonych badan
naukowych Habilitantki nie mozna realistycznie oczekiwaé, ze przyniosg one bezposrednie
wdrozenia czy wspélpracg z przedsigbiorcami. Dlatego nie postrzegam tego jako negatywnego
aspektu ocenianego dorobku. Pewien niedosyt pozostawia jednak brak aktywnosci w zakresie
udzialu w komitetach organizacyjnych czy naukowych konferencji oraz cztonkostwa

w migdzynarodowych lub krajowych organizacjach i towarzystwach naukowych.

Whiosek koncowy

Podsumowujgc dorobek naukowy pani doktor Agnieszki Satamaszynskiej-Guz,
obejmujacy zaréwno jej osiggniecia bedace przedmiotem postepowania habilitacyjnego jak
rowniez inng dziatalnos¢ naukowa, w tym udzial w projektach badawczych, wspotprace
migdzynarodowa i krajowg oraz pozostala dziatalnos¢, w tym dydaktyczng, uwazam, ze
zastuguje on na wysoka ocen¢. Przedstawiony dorobek naukowy w postaci powigzanego
tematycznie cyklu artykuléw naukowych jest oryginalny i stanowi znaczacy wklad w rozwoj
dyscypliny naukowej. Habilitantka wykazala sie znacznymi kompetencjami w zakresie
pozyskiwania funduszy na badania, owocnej wspétpracy naukowej zar6wno na arenie
migdzynarodowej, jak i krajowej, oraz publikacji wynikéw w renomowanych czasopismach
o Swiatowym zasiggu. W zwiazku z tym stwierdzam, ze dr Agnieszka Salamaszynska-Guz
spelnia wymagania Ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie WyZSzZym 1 nauce
(Dz. U. z 2023 r. poz. 742) i wnioskuj¢ o podjecie dalszych czynnosci W postepowaniu

0 nadanie stopnia doktora habilitowanego.

Putawy, 9.01.2024 r. J(mjg,g,{’a% éwm’z, o lg_
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