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Ocena osiggnig¢ dr inz. Piotra Gawronskiego w zwigzku z Jego wnioskiem
0 przeprowadzemie postgpowania habilitacyjnego w dziedzinie nauk Scistych
i przyrodniczych, w dyscyplinie — nauki biologiczne

1. Informacje ogédlne:

Piotr Gawronski odbyl studia w Szkole Gtéwnej Gospodarstwa Wiejskiego w Warszawie, na
Miedzywydziatowym Studium Biotechnologii. Uzyskat tytut magistra inzyniera biotechnologii
w produkcji roslinnej przedstawiajgc prace zatytutowana ,,Analiza molekularna wybranych
mitochondrialnych klonéw BAC ogorka (Cucumis sativus 1.)”, wrzesien 2008.

Mgr inz. Piotr Gawroniski stopien doktora nauk biologicznych, w dyscyplinie biochemia
uzyskal w Instytucie Biochemii i Biofizyki, Polskiej Akademii Nauk prezentujac prace
»Molecular, physiological and bioinformatic analysis of the cellular signalling for regulation of
biotic and abiotic stress responses in higher plants”, 24 czerwca 2014 rok.

W latach 2014-2017 dr inZ. Piotr Gawroiski pracowat jako samodzielny biotechnolog w
Katedrze Genetyki, Hodowli i Biotechnologii Roslin, na Wydziale Ogrodnictwa,
Biotechnologii i Architektury Krajobrazu, w Szkole Gtéwnej Gospodarstwa Wiegjskiego w
Warszawie. Od 2017 roku do 30.09.2019 habilitant byt zatrudniony na stanowisku adiunkta w
Katedrze Genetyki, Hodowli i Biotechnologii Rolin, na Wydziat Ogrodnictwa, Biotechnologii
i Architektury Krajobrazu, w Szkole Gléwnej Gospodarstwa Wiejskiego w Warszawie. Od 1
pazdziernika 2019 roku do chwili obecnej dr inz. Piotr Gawronski pracuje na stanowisku
adiunkta w Katedrze Genetyki, Hodowli i Biotechnologii Roglin, w Instytucie Biologii, Szkoty
Glownej Gospodarstwa Wicjskiego w Warszawie.
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2. Ocena osiagnigcia naukowego.

Zgodnie z wymaganiami okreslonymi w art. 219 ust. 1 ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. (Dziennik
Ustaw Rzeczypospolitej Polskiej, Warszawa, dnia 20 kwietnia 2023 r. poz. 742) stopiefi
doktora habilitowanego nadaje si¢ osobie, ktora posiada:

1. stopien doktora — Pan Piotr Gawronski spetnia ten warunek

2. posiada w dorobku naukowym osiagniecia o znacznym wplywie na rozwdj dyscypliny w
tym ¢o najmnie;j:

a. 1 monografic — w przedstawionych materialach brak jest monografii
autorstwa/wspotautorstwa Pana dr inz. Piotra Gawronskiego. Zatem ten warunek nie jest
spelniony.

Jest rozdzial w monografii - Szechyiska-Hebda M, Burdiak P, Gawronski P, Gorecka M,
Kulasek M, Karpinski S. (2015). Plant physiomics: Photoelectrochemical and molecular
retrograde signalling in plant acclimatory and defence responses. PlantOmics: The Omics of
Plant Science pp 439-457.

b. 1 cykl powigzanych ze soba artykutéw naukowych — Pan dr inz. Piotr Gawronski spelnia
to kryterium. Do oceny zostat przedstawiony cykl 5 prac, opublikowanych w czasopismach o
tacznym wspolezynniku wptywu wynoszacym 34,2 (36,654, 2021 rok) i liczbie punktéw MEIN
wynoszgcej 630 i liczbg cytowan 52.

Tytut osiggnigcia naukowego — ,,Okreslenie roli translacji w chloroplastach i komunikacji
chloroplast-jadro w odpowiedzi na stresy abiotyczne”.

¢. 1 oryginalne osiagniecie projektowe, konstrukcyjne — Pan dr inz. Piotr Gawronski nie
spehia tego Kryterium,

3. wykazuje si¢ istotng aktywnoscia naukows albo artystyczng realizowana w wigcej niz jednej
uczelni, instytucji naukowej lub instytucji kultury, w szczegdlnosci zagranicznej — Pam dr inz.
Piotr Gawrofiski spelmia ten warunek odby! nastgpujace staze naukowe: Wageningen
University, Laboratory of Nematology, Holandia (11.2008 - 04.2009), University of Leeds,
Wielka Brytania (05.2013 - 08.2013), Copenhagen Plant Science Centre, Dania (03.2015 -
02.2016). Staze te oprécz wzbogacenia samego habilitanta w nowe umiejgtnosci, kompetencje
spoleczne zaowocowaly publikacjami, powstatymi we wspdlpracy z naukowcami z
goszczacych Instytucji naukowych.
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-Pobyt w Holandii zaowocowat publikacja:

Lozano-Torres J.L, Wilbers R.H.P, Gawronski P, Boshoven J.C, Finkers-Tomeczak A,
Cordewener J.H.G, America A.H.P, Overmars IH.A, Van ’t Klooster J.W, Baranowski L,
Sobczak M, Ilyas M, van der Hoorn R.A L, Schots A, de Wit P.J.G.M, Bakker J, Goverse A,
Smant G. (2012) Dual disease resistance mediated by the immune receptor Cf-2 in tomato
requires a common virulence target of a fungus and a nematode. Proceedings of the National
Academy of Sciences of the United States of America, 109(25), 10119-10124.

-Pobyt w Wielkiej Brytanii zaowocowat publikacjami:

Gawrofiski P, Witon D, Vashutina K, Bederska M, Betlifiski B, Rusaczonek A, Karpifiski S.
(2014) Mitogen-activated protein kinase 4 is a salicylic acid-independent regulator of growth
but not of photosynthesis in Arabidopsis. Molecular Plant, 7(7), [151-1166.

-Pobyt w Danii zaowocowat publikacjami:

Pulido P, Zagari N, Manavski N, Gawronski P, Matthes A, Scharff L..B, Meurer J, Leister D.
(2018) Chloroplast ribosome associated supports translation under stress and interacts with the
ribosomal 308 subunit. Plant Physiology, 177(4), 1539—1554.

Gawronski P, Jensen P.E, Karpifiski S, Leister D, Scharff L.B. (2018) Pausing of chloroplast
ribosomes is induced by multiple features and is linked to the assembly of photosynthetic
complexes. Plant Physiology, 176(3), 2557-2569.

Gawronski P, Burdiak P, Scharff L.B, Mielecki I, Gérecka M, Zaborowska M, Leister D,
Waszezak C, Karpifiski 8. (2021) CIA2 and CIA2-LIKE are required for optimal
photosynthesis and stress responses in Arabidopsis thaliana. The Plant Journal, 105(3), 619—
638.

Gawronski P, Enroth C, Kindgren P, Marquardt S, Karpiriski S, Leister D, Jensen P, Vinther
J, Scharff L. (2021) Light-dependent translation change of Arabidopsis psb4 correlates with
RNA structure alterations at the translation initiation region. Cells, 10(2), 322.

Gawroiiski P, Patac A, Scharff L.B. (2020) Secondary structure of chloroplast mRNAs in vivo
and in vitro. Plants, 9(3), 323.
Prace wehodzgce w sklad osiggnigcia naukowego przedstawione sg ponizej:

P1. Gawronski P, Burdiak P, Scharff L.B, Mielecki J, Gorecka M, Zaborowska M, Leister D,
Waszozak C, Karpiiski S. (2021) CIA2 and CIA2-LIKE arc required for optimal
photosynthesis and stress responses in drabidopsis thaliana. The Plant Journal, 105(3), 619
638.
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P2. Gawronski P, Jensen P.E, Karpifiski S, Leister D, Scharff L.B. (2018) Pausing of
chloroplast ribosomes is induced by multiple features and is linked to the assembly of
photosynthetic complexes. Plant Physiology, 176(3), 2557-2569.

P3. Gawronski P, Patac A, Scharff L.B. (2020) Secondary structure of chioroplast mRNAs in
vivo and in vitro. Plants, 9(3), 323.

P4. Gawronski P, Enroth C, Kindgren P, Marquardt S, Karpinski S, Leister D, Jensen P,
Vinther J, Scharff L.B. (2021) Light-dependent translation change of Arabidopsis pshbA4
correlates with RNA structure alterations at the translation initiation region. Cells, 10(2), 322.

P5. Qureshi MK, Gawroiiski P, Munir S, Jindal S, Kerchev P. (2022) Hydrogen peroxide-
induced stress acclimation in plants. Cellular and Molecular Life Sciences, 79, 129.

W czterech publikacjach P1, P2, P3 i P4 dr inZ. Piotr Gawronski jest pierwszym autorem, za$
w publikacji P3 jest jednym z dwoch autordw korespondujgcych. Troche niepokoi mnie fakt,
z¢ habilitant nie jest wylacznym autorem korespondujacym co sugerowaloby, ze to on
wyznacza kierunek badafi i dobiera wspélpracownikéw do jego realizacji. By¢ moze
wytlhumaczeniem takiego stanu rzeczy moze by¢ fakt, ze cztery prace eksperymentalne
powstaly na bazie eksperymentéw i danych powstatych we wspdipracy z navkowcami z
Copenhagen Plant Science Centre, w Danii. Opracowanie tych danych jak i wykonanie
kolejnych eksperymentéw warunkowato zatem, ze autorem korespondujacym jest inna osoba:
Stanistaw Karpinski, Dario Leister, Lars B. Scharff. Pomimo tego zastrzezenia w pelni uznaje¢
wkiad Pana dr inz. Piotra Gawronskiego w powstanie publikacji albowiem to, Ze jest w nich
pierwszym autorem (prace P1, P2, P3, P4) $wiadczy o uznaniu wktadu habilitanta w powstanie
publikacji przez pozostatych wspétautorow. A jest ich jak w przypadku publikacji P1 nawet
osmiu.

Gléwnym obiektem badan przedstawionego cyklu publikacji sg chloroplasty i ich udziat oraz
znaczenie w funkcjonowaniu komérki. Chloroplasty posiadaja swéj wlasny genom, ktdry w
przypadku Arabidopsis thaliana liczy 129 genéw ima wielkos¢ 154478 pz. Jednak jesli spojrzy
sie na liczbe bialek zwartych w chloroplastach to ponad 2000 z nich jest kodowanych przez
genom jadrowy. Prawidlowe funkcjonowanie chloroplastdéw wymaga koordynacji polimeraz
NEP i PEP jak i transkrypcji genéw kodowanych przez genom jadrowy. Sam fakt, na ktéry
zwrdcit uwage habilitant w swoim autoreferacie, ze kodowane przez genom chloroplastowy
biatko - duza podjednostka enzymu RuBisCo to najliczniejsze bialko na Ziemi pokazuje jak
niezwykle wazne sg badania zaréwno nad genomem chloroplastowym jak i genami jadrowymi
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kodujgcymi biatka chloroplastowe. Albowiem wspominane RuBisCo to multimeryczny enzym
ziozony z 8 matych (20 kDa) i 8 duzych podjednostek (53 kDa), kiéry do powstania wymaga
transkrypcji gendw jadrowych kodujgcych mate podjednostki (u Arabidopsis sa 4 geny rbeS) i
chioroplastowego genu rbeL. To pokazuje jak wazna jest koordynacja transkrypeji, translacji
w réznych przedziatach komorkowych aby w jednym miejscu i czasie doszlo to utworzenia
biatka. Stad niezwykle waine sg prace pokazujgce w ktdrych miejscach moze dochodzié do
regulacji procesu powstawania bialek, na ile transkrypcja genéw jadrowych kodujacych biatka
chloroplastowe wplywa na powstawanie bialek w chloroplastach i na odwrét. Jedna z
czgsteczek zaangazowanych w przekazywanie sygnatu z chloroplastéw do jadra jest nadtlenek
wodoru H20;. Jak napisano w publikacji P1 powstajacy w chloroplastach nadtlenek wodoru w
warunkach niedoboru wody, nadmiernego $wiatla wplywa na metabolizm PAP (3'-
phosphoadenosine-5'-phosphate, 3’-fosfoadenozyno-5’-fosforan), gdy zas§ dojdzie do
akumulacji PAP w chioroplastach, i czg$¢ trafi do jadra to dochodzi do modulacji ekspresji
gendéw jadrowych w odpowiedzi na stres,

Ponizej przedstawiam uwagi do przedstawionych publikacji:

P1. W pracy ,,CIA2 and CIA2-LIKE are required for optimal photosynthesis and stress
responses in Arabidopsis thaliana™ skupiono sie na bialkach - czynnikach transkrypeyjnych,
ktére chociaz kodowane w genomie jadrowym to moghyby byé lokalizowane w chloroplastach.
Przygotowano 67 homozygotycznych mutantéw insercyjnych T-DNA w 53 genach. Po
przeanalizowaniu wplywu streséw cHL (high light intensity in combination with cold, wysokie
natgzenie $wiatla w potaczeniu z chlodem) i/lub UV-AB na funkcjonowanie wybranych
mutantéw do dalszej pracy wytypowano te mutanty, ktére wykazywaty zwiekszona wrazliwosé
na zastosowane stresy. Wsrdéd nich byly roéliny zawierajace mutacjc w genie/locus
AT5G57180. Kodowane przez ten gen biatko lokalizowalo sie zaréwno w jadrze jak i
chloroplascie. Gen ten oznaczony jako chloroplast import apparatus 2 (CI42), MUL3.13,
MUL3_13 w bazie Ensembl Plants koduje 4 izoformy: 376 AA, 376 AA, 424 AA, 435 AA.
Dalsze badania pokazaty, ze biatko to jest zwigzane z odpowiedzia na stresy wywolane przez
¢HL i UV-AB. Co wazne wykonane badania/pomiary, roslin typu dzikiego jak 1 roslin
transgenicznych cia2-2, cil-1, cia2-2 cil-1, ktdrych wyniki zostaly zaprezentowane na Rysunku
4 tj. Fv/Fm, [Y(NO})], (NPQ) w warunkach zastosowania §wiatta UV pokazaly, ze geny/biatka
CiA42, CIL sg wymagane do prawidtowej odpowiedzi na $wiatto UV (UV-AB). Kolejne badania
pokazaly, ze geny C742, CIL sg niezbgdne do prawidiowego przebiegu fotosyntezy chociazby
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poprzez prawidlowg asymilacje dwutlenku wegla. Analizy ekspresji genéw wykonane
technikami RT-qPCR i NGS pokazaly wyraznie, ze geny CIA2, CIL wplywaja na ekspresje
chloroplastowych genéw: kodujagcych biatka PPR (pentatricopeptide repeat proteins), czy
gendw kodujacych biatka rybosomalne. Generalnie wykonane analizy pokazaly, ze 21 genow
dia biatek rybosomalnych kodowanych w genomie chloroplastowym ma obnizong ekspresje w
mutantach cia2 i cia2 cil. Co bardzo ciekawe wplyw wspominanych gendw na translacje zostat
zaprezentowany przy wykorzystaniu analizy stopnia wigzania mRNA z rybosomami. Wyniki
wykonane dla chloroplastowego psbD mRNA w podwdjnym mutancie cia2—2 cil-1 pokazaly
wyraznie mniejszy poziom mRNA psbD zwigzanego z rybosomami w ro$linach
transgenicznych w poréwnaniu do roslin typu dzikiego. Podsumowujac wykazano w tej pracy
wptyw czynnika transkrypeyjnego kodowanego w gnomie jadrowym tj. CIA2 na ekspresj¢ i
translacje gendw chloroplastowych.

Habilitant byt odpowiedzialny za sformutowanie zaréwno hipotezy i pomysiu badawczego.
Byl takze zaangazowany w przeprowadzenie eksperymentéw (m.in. uzyskanie mutantéw,
pomiary NPQ), analiz¢ danych i napisanic manuskryptu.

P2. W pracy tej przenalizowano bardzo intersujacy proces zatrzymywania/pauzowania
rybosomow (ribosome pausing) zachodzacy w chloroplastach. Bardzo intersujgce byloby
sprawdzenie jak zachowuje sic mRNA transkrybowany z genomu jadrowego na rybosomach
chloroplastowych w poréwnaniu do tych transkrybowanych z genomu chloroplastowego.
Dobrym tego przyktadem byloby sprawdzenie transkryptéw rbeS i rbel. Podano tutaj przykiad
rbel, gdzie gtdwna pozycja pauzowania jest zwigzana z kodonem Ser-398. Jak pokazaly
wykonane analizy elementy w obrebie mRNA wplywajace na pauzowanie rybosomow w tym
miejscu sg zakonserwowane. Cheiatbym bardzo mocno podkredlié precyzje i wysokg jakosé
przeprowadzonych eksperymentow czego dobrym przykladem bylo usunigcie z analizy
odczytdw, kidre mapowaty do pierwszych i ostatnich 17 kodonéw (51 nukleotyddw). Mialo to
na celu usuniecie z analizy wynikéw tych sekwencji mRNA, gdzie zostaly zatrzymane
rybosomy w czasie translacji, ktére (wyniki) mogty by¢ zaburzone przez sam proces inicjacji i
terminacji translacji. W podsumowaniu, wykonane analizy pozwolily na postawienie
twierdzenia, ze w przypadku Arabidopsis 94.9% glownych zatrzyman rybosoméw w
chloroplastach jest spowodowane drugorzedowa strukturg mRINA, obecnoscig sekwencji
Shine-Dalgarno w obrebie sekwencji kodujacych, albo obecnoscig dodamio natadowanych
aminokwaséw w powstajacym peptydzie. Kompozycja kodonéw w procesie zatrzymywania
rybosoméw na mRNA zostata okreslona jako marginalna. W mojej opinii to co jest najbardziej
warto§ciowa informacja/tematem publikacji P2 jest kwestia tego po co dochodzi do
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zatrzymania rybosomow na mRNA w czasie translacji. Przedstawione dane sugeruja, 7e jest to
zwigzane z koniecznoscig przeprowadzenia poprawnego zwinigcia sig biatka, tych fragmentéw
peptydowych, ktore juz powstaly. Zatem moze to tez oznaczaé, ze w przypadku biatek, ktére
wymagajg bardzo precyzyjnego zwinigcia czesé kodondw na ktérych dochodzi do zatrzymania
translacji, koduje aminokwasy, ktére w powstatym biatku istnicjg nie dlatego, e sa potrzebne
do funkcjonowania biatka ale zostaly wigczone do biatka, gdyz potrzebne byly okreglone
kodony/struktury do zatrzymania translacji i poprawnego zwiniecia N- koficowej czesci biatka.
W tym konickscie bardzo intersujacy jest fragment publikacji, w ktérym opisano proces
zatrzymywania translacji w chloroplastowych rybosomach, co jest zwigzane z integracja domen
transbtonowych z blonami.

Udziat habilitanta polegat na zaplanowaniu i wykonaniu eksperymentéw, przygotowaniu
skryptow w jezyku R w celu wykonania analiz, przygotowaniu wszystkich rysunkéw oraz we
wspdéluczestnictwu w pisaniu pracy.

P3. W tej pracy autorzy skupili si¢ na drugorzedowej strukturze mRNA pod katem wplywu
takiej struktury na translacje a dokfadniej na inicjacje translacji w chloroplastach. Niezwykle
precyzyjne analizy wykorzystujace siarczan dimetylu (dimethyl sulfate (DMS)-MaPseq) m.in.
pokazaty, Zze tworzace si¢ struktury w obrebic wigkszosci mRNA in vive byly mnicj
ustrukturyzowane (wigksza reaktywnosé DMS) w poréwnaniu do struktur tworzonych in viro.
Same za$ struktury w obrebie miejsca inicjacji translacji w mRNA tworzyly struktry
drugorzedowe dostosowane do przeprowadzenia translacji z wysoka wydajnoscia. Na uznanie
zastuguje fakt, 7ze w analizie struktur drugorzgdowych uwzgledniono rézne kategorie
chloroplastowego mRNA ze wzgledu na poziom ekspresji tj. wysokiej (psbA, rbel), $redniej
(psad/B/rpsl4, psbD/C/Z, psbE/F/L/J) iniskiej (clpP). Jako kontrole wykorzystano 168 rRNA,
ktérego struktura jest dobrze poznana. W przypadku genu clpP, ktdrego mRNA nie zawiera
sekwencji Shine-Dalgarno (SD) pokazano, ze reaktywnosé DMS w rejonie kodonu start byta
wyzsza in vivo niz dla préby analizowane] in vitro bez obecnodci bialek. Oznacza to, e kodon
start jest dostepny dla rybosoméw przypuszezalnie na skutek mody fikacj struktury przez biatka
wigzgce RNA. Zwrécono takze uwage na sama organizacje genomu chloroplastowego,
utozenia gendw na jednej i drugiej nici. W przypadku genu tRNA sS4, ktéry lezy pomiedzy
genami psbC i psbZ ale na nici komplementamej sprawdzono czy struktura tworzona z
transkryptu pomigdzy genami psbC i psbZ takze przypomina strukture tRNA. Jest to o tyle
wazne, 7e taka struktura podobna do tRNA moglaby by¢ cieta przy udziale RNaz. W tym
miejscu chciatbym wyrazié uznanie dla autoréw, w tym dla habilitanta za prawidlows
adnotacje genu tRNAse %), ktéra zar6wno w bazie Ensembl Plants jak i w wielu
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opracowaniach jako sekwencje kodujgca tRNA podawana jest jako sekwencja o orientacji
forward zawarta pomi¢gdzy genami psbC i psbZ. Jest to sekwencja podana ponizej:

>ATCG00290.1 cdna:tRNA
AGGAGAGAGAGGGATTCGAACCCTCGATAGTTATTTTTATGAACTATACCGGTTT
TCAAGACCGGAGCCATCAACCACTCGGCCATCTCTCC

>Pt dna:chromosome chromosome: TAIR10:Pi:35312:35403:1
AGGAGAGAGAGGGATTCGAACCCTCGATAGTTATTTTTATGAACTATACCGGTTT
TCAAGACCGGAGCCATCAACCACTCGGCCATCTCTCC

Zrédto - Ensembl Plants release 57 - July 2023

Podana powyzej sekwencja jest sekwencja nici antysens do nici tRNA g U4 identyczna z
sekwencja antisense tRNA zamieszczong na rysunku 5C. Podsumowujac, w pracy zastosowano
nowatorskie metody badafi struktury drugorzgdowej RNA, ktére pozwolity na powigzanie
rodzaju struktury z wydajnoscia procesu translacji.

Dr inz. Piotr Gawronski byt odpowiedzialny za koncepcje badan i analiz¢ wynikéw oraz za
przygotowanie manuskryptu, wizualizacje wynikéw i nadzér and badaniami wraz z Lars B.
Scharff. W zataczniku 4 jest tez informacja o przygotowaniu skryptéw w jezyku R w celu
wykonania analizy bioinformatycznej wszystkich uzyskanych wynikéw, predykeji struktury
drugorzedowej RINA.

P4. W tej pracy autorzy, a wsréd nich habilitant skupili si¢ kolejny raz na strukturze
drugorzedowej. W tym przypadku strukturze mRNA psbA. Przeanalizowano jak translacja
mRNA psbA indukowana przez swiatlo o wysokim natgzeniu jest skorelowana ze strukturami
tworzacymi sie w miejscu inicjacji translacji. Wykorzystano zaawansowane techniki takie jak
profilowanie rybosoméw, Ribo-seq, zdefiniowanie 3 koficoéw chloroplastowych transkryptow,
DMS-MaPseq i SHAPE-seq. W wyniku przeprowadzonych analiz wykazano, ze $wiatto o
wysokim natezeniu stymuluje lepsza dostepnosé miejsca inicjacji translacji dla mRNA psb4
(mniej stabilna struktura drugorzedowa) co jest skorelowane ze zwickszong translacja. Wida¢
to na rysunku 1A, gdzie w rejonic AUG jest zwigkszona warto$¢ znormalizowanej
reaktywnosci DMS. Wykazano tez, ze do 5°UTR wiazg si¢ domniemane biatka regulatorowe.
Analizowany mRNA psbA jest o tyle ciekawy, ze zawiera on stabg sekwencj¢ Shine-Dalgarno,
zatem inne elementy w mRNA musza niejako zastgpi¢ istniejaca sekwencje aby prawidiowo
umiescié kodon start w rybosomie i rozpoczaé translacje. Wiaénie w tym momencie recenzji
zastanowitem sie nad genami jgdrowymi rbeS i chloroplastowym rbeL. Jak w ich przypadku
wyglada poréwnanie struktury/braku sekwencji Shine-Dalgarno. Jak wyglada poziom
transkrypcji jadrowych transkryptow i chloroplastowego, jak wyglada poziom biatek. Czy
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zwigkszenie poziomu transkrypcji chloroplastowego rbcl wplywa tez na zwiekszenie
jadrowego rbcS. Te pytania powstaly pod wplywem lektury bardzo waznych zagadnien
opracowanych przez dr inz. Piotra Gawronskiego. Chee dodad, ze idac za tokiem mojego
myslenia w dalszej czgdci pracy pojawit si¢ rozdzial:

3.3. mRNA Secondary Structure of the Translation Initiation Regions of rbcL, w kiérym
opisano, ze inicjacja translacji nie jest powigzana/regulowana przez dostepnosé sekwencji
Shine-Dalgarno czy tez kodonu start, co widaé na rysunku 3A.

Dr inz. Piotr Gawronski byl wspélodpowiedzialny za przygotowanie koncepeji badan,
wykonanie eksperymentéw (m.in. DMS-MaPseq), analize wynikéw i ich wizualne
przedstawienie oraz za napisanie manuskryptu.

PS. W pracy przegladowej jaka ukazata si¢ Cellular and Molecular Life Sciences autorzy
opisali rolg nadtlenku wodoru H2O: w aklimatyzacji do streséw $rodowiskowych u rolin.
Wsréd waznych zadan/wiasciwosci tej czasteczki autorzy wymienili: sposoby jej powstawania
m.in. w apopladcie w wyniku aktywnosci oksydazy NADPH i przeksztalcenia anionorodnika

ponadtlenkowego O~ Ze wzgledu na stosunkowo dhgi czas pohrwania i podobiefistwo do
czasteczki wody Hz0; moze si¢ przemieszczaé na duze odleglosci z przestrzeni
migdzykomérkowych do komérek przez akwaporyny. Czyni to zatem czgsteczki H.02 dobrym
nosnikiem informacji przenoszacej sygnat m.in. z chloroplastéw do jadra (bardzo dobry
rysunek 1). To co wigze przedstawiong prace przegladows z poprzednimi pracami
eksperymentalnymi to opis wptywu nadtlenku wodoru na proces translacji (rysunek 2) i
potranslacyjne modyfikacje biatek. W tym ostatnim przypadku zostata opisana modyfikacja
cysteiny. Utlenienie cysteiny (grupy tiolowej) prowadzi kolejno do kwaséw sulfenowych,
nastgpnie kwaséw sulfinowych, i nastepnie do kwaséw sulfonowych, produktami reakeji sa tez
odpowiednie rodniki. Modyfikacja grupy tiolowej do -SOH i -SOsH jest procesem
nieodwracalnym i prowadzi do inaktywacji biatka. Ciekawym byloby sprawdzenie wplywu
H>O7 na cysteing wigzaca czasteczki ubikwityny w enzymach typu E2.

Dr inz. Piotr Gawroiiski wraz z Pavel Kerchev wymys$lit i napisat artykut.
3. Ocena pozostalego dorobku naukowo-badawezego i aktywnosci naukowej.

Dr inz. Piotr Gawroiiski oprocz przedstawionego cyklu posiada bogaty dorobek zaréwno
naukowy jaki dydaktyczny, organizacyjny i popularyzatorski. Oprécz 5 przedstawionych do
oceny publikacji Pan dr inz. Piotr Gawreiski jest wspotautorem 14 publikacji powstalych po
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otrzymaniu stopnia naukowego doktora o iacznym IF = 68,895 (w roku publikacji; 82,006 w
roku 2021) i punktacji MNiSW/ MEIN w roku publikacji wynoszacym 1250. Jest to bardzo
dobry, bogaty i wartodciowy dorobek. Jest wéréd nich m.in. praca pokazujagca mozliwosci
przemystowego zastosowania wynikéw badan podstawowych tj. praca Bernacki MJ, Mielecki
J, Antczak A, Drozdzek M, Witoi D, Dabrowska-Bronk J, Gawrofiski P, Burdiak P,
Marchwicka M, Rusaczonek A, Dabkowska-Susfal K, Strobel WR, Mellerowicz EJ, Zawadzki
J, Szechynska-Hebda M, Karpinski S. (2023) Biotechnological Potential of the Stress Response
and Plant Cell Death Regulators Proteins in the Biofuel Industry. Cells, 12(16):2018.

Jesli chodzi o dorobek organizacyjny to habilitant byl zaangazowany m.in. w przygotowanie
raportu samooceny na Wydziale Ogrodnictwa i Biotechnologii (2019) do akredytacji (PKA)
kierunku ogrodnictwo w roku akademickim 2019/20. Jest organizatorem seminariéw
naukowych w Katedrze Genetyki Hodowli i Biotechnologii Roslin (1 wrzesnia 2020 — do chwili
obecnej), byt tez koordynatorem ds. Wspélpracy Migdzynarodowej w Instytucie Biologii (1
listopada 2019 — 21 wrzeénia 2021). Co tez bardzo wazne byt koordynatorem ds. Wspoéipracy
z Otoczeniem Gospodarczym Wydzialu Ogrodnictwa i1 Biotechnologii na Kierunku
Biotechnologia (1 pazdziemika 2020 — 31 sierpnia 2021}, oraz oficerem Igcznikowym SGGW
w centram badawczym dotyczgcym obszaru biochemii i biotechnologii w ramach inicjatywy
., UNIgreen — the green European University” (kwiecien 2023 — do chwili obecnej). Habilitant
prowadzit tez zajecia dydaktyczne na 3 kierunkach studiéw dziennych (Biotechnologii,
Biologii i Bezpieczenstwie zywnosci). Liczba jedenadcie odnoszaca sie prowadzonych zajec
$wiadczy o duzej wiedzy i wszechstronno$ci Pana dr inz. Piotra Gawrorskiego.
Przygotowany dla studentéw Biotechnologii [-go stopnia przedmiot zatytulowany ,,Biologia
chloroplastow”, $wiadczy o tym, ze wiedza i umiejetnosci badan chloroplastéw i proceséw w
nich zachodzacych jest na tyle duza, ze umozliwia to transfer tej wiedzy do innych oséb.
Habilitant penil takze rolg promotora pomocniczego w trzech rozprawach doktorskich. Byt
promotorem dwoch prac magisterskich, 11 inzynierskich (w tym jednej w jezyku angielskim) i
dwdch prac licencjackich. Pan dr inz. Piotr Gawroifiski byl laureatem wielu nagréd, otrzymal
granty Narodowego Centrum Nauki: SONATA ,Regulacja elongacji translacji w
chloroplastach przez reaktywne formy tlenu, status redoks i gradient protonowy” oraz
SONATA-BIS ,,Rola ekspresji i modyfikacji tRNA w procesie translacji w chloroplastach
podczas stresu”. Odbyt liczne szkolenia m.in. z obstugi oprogramowania bioinformatycznego
CLC Genomics Workbench 4.5.

Podsumowujac: pozostaty dorobek naukowy Pana dr inz. Piotra Gawronskiego jest bardzo
dobrze udokumentowany, bogaty i w moim przekonaniu wystarczajacy, aby méc ubiegaé sig
o stopien doktora habilitowanego.
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4. Pozostale uwagi.

Caly wniosek jest wnioskiem kompletnym, nie mam uwag formalnych. W tym momencie chce
podkreslic bardzo staranne przygotowanie wniosku, ze szczegdlnym naciskiem na
oswiadczenia wspolautorow w tym komentarz Prof. Jeppe Vinther odnosnie uczestnictwa w
publikacji P4 dr Christel Hougérd Enroth.

5. Podsumowanie.

Podsumowujac przedstawione osiagnigcie naukowe 1 pozostaty dorobek naukowy,
organizacyjny, dydaktyczny stoja na bardzo wysokim poziomie. Z petnym przekonaniem na tej
podstawie chcialbym stwierdzi¢, ze dr inZ. Piotr Gawroiiski dysponuje olbrzymia wiedzg
merytoryczna, eksperymentalng, praktyczng. Przedstawione publikacje i ich zawartosé wnoszg
istotny wplyw w rozwdj dyscypliny nauki biologiczne, gdyz pokazujg nowe sposoby regulacji
procesow translacji zachodzacych na terenie chloroplastéw. Wykorzystane za$ techniki i ich
opis zastosowania mogg wzbogaci¢ warsztat eksperymentalny innych naukowcéw w Polsce jak
i na $wiecie. Niezwykle zaawansowane techniki badania struktury drugorzedowej RNA i
pauzowania rybosoméw pokazujg takze jak duzg wiedze i umiejetnodci nalezy obecnie
posiada¢ aby méc bada¢ procesy zachodzgc na terenie komorki — chloroplastéw.

Biorae pod uwage¢ moje powyisze spostrzezenia akceptuje przedstawione osiggnigcie
naukowe i stwierdzam, Ze przedstawione do oceny osiggni¢cie naukowe dr inz. Piotra
Gawronskiego zatytulowane ,,Okre§lenie roli translacji w chloroplastach i komunikacji
chloroplast-jgdro w odpowiedzi na stresy abiotyczne” spelnia warunki okres§lone w
artykule: art. 219. ust. 1 Ustawy — Prawo o szkolnictwie wyZszym i nauce. Wnosz¢ zatem
0 dopuszczenie Pana dr inz. Piotra Gawronskiego do dalszych etapéw postepowania w
sprawie o nadanie stopnia doktora habilitowanego.

7. powazaniem

Andrzej Pacak
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