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Ocena osiaggnig¢ naukowych oraz istotnej aktywnosci naukowe;j
dr inZ. Anity Wisniewskiej
adiunkt w Katedrze Fizjologii Roélin Instytutu Biologii
Szkoty Gléwnej Gospodarstwa Wiejskiego w Warszawie
ubiegajacej si¢ o nadanie stopnia doktora habilitowanego

w dziedzinie nauk Scistych i przyrodniczych w dyscyplinie nauki biologiczne

Oceng wykonano na zlecenie prof. dr. hab. Agnieszki Gniazdowskiej-Piekarskiej, Przewodniczacej
Rady Dyscypliny Nauki Biologiczne Szkoty Gtéwnej Gospodarstwa Wiejskiego w Warszawie, w
oparciu o uchwate nr 32/NB-2024/2025 z dnia 03.07.2025 r., na podstawie nastepujgcych materiatow:

1) wniosku o przeprowadzenie postepowania w sprawie nadania stopnia doktora habilitowanego
w dziedzinie nauk scistych i przyrodniczych w dyscyplinie nauki biologiczne (zal. nr 1),

2) poswiadczonej kopii dyplomu stwierdzajacego posiadanie stopnia doktora nauk rolniczych w
zakresie ogrodnictwa z dnia 23.03.2005 r. (zal. nr 2),

3) autoreferatu przedstawiajacego opis kariery zawodowej, osiggnie¢ naukowych, istotnej
aktywnosci naukowej realizowanej w wigcej niz jednej uczelni badz instytucji naukowej, w
szczegoInosei zagranicznej, osiggnigé dydaktycznych, organizacyjnych oraz popularyzujacych
nauke oraz pozostatej aktywnosci naukowej (zal. nr 3),

4) wykazu osiagnig¢ naukowych stanowigcych znaczny wkiad w rozwdj dyscypliny nauki
biologiczne (zat. nr 4),

5) oswiadczen Habilitantki oraz wspotautorow dotyczacych jej indywidualnego wkiadu w
powstanie publikacji stanowigcych osiggniecie naukowe (zal. nr 5)

6) zaswiadczen o wspdtpracy naukowej (zal. nr 6)

7) publikacji wehodzacych w sktad osiggnigcia naukowego.



1. Najwazniejsze fakty z zyciorysu zawodowego Kandydatki

Pani Anita Wisniewska (nazwisko paniefiskie Osuch), swoja kariere naukowg zwigzata ze Szkolg
Glowna Gospodarstwa Wiejskiego w Warszawie.

W 2000 r. uzyskata tytul magistra inzyniera biotechnologii w zakresie biotechnologii w produkcji
roslinnej. Pracg magisterska pt.: "Poziom ekspresji genu taumatyny II w transgenicznych roslinach
ogdrka” zrealizowata w Katedrze Genetyki, Hodowli i Biotechnologii Roslin-(Migdzywydziatowe
Studium Biotechnologii), pod opieka naukowa dr hab. Marii Szwackiej. Natomiast w 2005 r.
Habilitantka uzyskata stopieft doktora nauk rolniczych w zakresie ogrodnictwa na Wydziale
Ogrodnictwa i Architektury Krajobrazu w Katedrze Genetyki, Hodowli i Biotechnologii Roslin.
Temat rozprawy doktorskiej wykonanej pod kierunkiem prof. dr hab. Stefana Malepszego brzmiat:
“Analiza molekularna wybranych genow ogdrka ulegajacych ekspresji podczas embriogenezy
somatycznej”. Po uzyskaniu stopnia doktora Pani Anita Wisniewska zostata zatrudniona na
stanowisku adiunkta w Katedrze Fizjologii Roslin SGGW, gdzie pracuje do dzis. W latach 2017-2024
petifa funkcj¢ kierownika tejze Katedry.

2. Ocena osiggnie¢ naukowych stanowigcych znaczny wklad w rozwoj dyscypliny, o ktérych
mowa w art. 219 ust. 1 pkt. 2 ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce
(Dz. U. 22024 r. poz. 1571 z poézn. zm.).

W swoim autoreferacie dr inz. Anita Wisniewska przedstawila dwa osiggnigcia naukowe (osiagnigcie
naukowe | oraz osiggnigcie naukowe 2). Pierwsze z nich zatytulowane ,,Charakterystyka genetyczna
ro$lin poddanych dziataniu stresu abiotycznego (susza) lub biotycznego (matwik burakowy) z
uwzglednieniem analizy funkcjonalnej wybranych gendw” stanowi cykl szesciu oryginalnych
artykutéw naukowych. Sa to nastgpujace publikacje wieloautorskie, opublikowane w latach 2014-
2023:

H1.1. Chohluj D, Wisniewska A*, Szafranski KM, Cebula J, Gozdowski D, Podlaski S (2014)
Assessment of the physiological responses to drought in different sugar beet genotypes in
connection with their genetic distance. J Plant Physiol 171: 1221-1230.
https://doi.org/10.1016/1.jplph.2014.04.016

H1.2. Wisniewska A*, Andryka-Dudek P, Czerwinski M, Chotuj D (2019) Fodder beet is a
reservoir of drought tolerance alleles for sugar beet breeding. Plant Physiol Bioch 145: 120-
131. https://doi.org/10.1016/j.plaphy.2019.10.031

H1.3. Wisniewska A*, Wojszko K, Rozanska E, Lenarczyk K, Kuczerski K, Sobczak M
(2021) Arabidopsis thaliana Myb59 gene is involved in the response to Heterodera schachtii
infestation, and its overexpression disturbs regular development of nematode-induced
syncytia. Int J Mol Sci 22, 6450. https://doi.org/10.3390/ijms22126450

H1.4. Wisniewska A*, Wojszko K, Rézanska E, Lenarczyk K, Sobczak M (2022)
Arabidopsis thaliana AtHRS1 gene is involved in the response to Heterodera schachtii
infection and its overexpression hampers development of syncytia and involves a jasmonic
acid-dependent mechanism. J Plant Physiol 272, 153680.
https://doi.org/10.1016/).jplph.2022.153680

H1.5. Rozanska E, Krepski T, Wisniewska A* (2023) Mutations in selected ABA-related
genes reduce level of Arabidopsis thaliana susceptibility to the beet cyst nematode
Heterodera schachtii. Plants 12, 2299. https://doi.org/10.3390/plants12122299

H1.6. Wojszko K, Rézanska E, Sobczak M, Kuczerski K, Krepski T, Wisniewska A* (2023)
The role of AtPP2-A3 and AtPP2-A8 genes encoding Nictaba-related lectin domains in the
defense response of Arabidopsis thaliana to Heterodera schachtii. Planta 258, 40.
https://doi.org/10.1007/s00425-023-04196-y



We wszystkich w/w pracach Pani Anita Wisniewska jest autorem korespondencyjnym oraz pierwszym
autorem trzech z nich.

Osiagnigcie naukowe 2 zatytutowane: ”Analiza promotoréw gendéw pomidora indukowanych podczas
interakcji roslina - nicien i ich potencjalne biotechnologiczne zastosowanie” to jeden wieloautorski
artykut oryginalny, opublikowany w roku 2013, w ktorym dr inz. Anita Wisniewska jest zaréwno
pierwszym autorem, jak i autorem korespondencyjnym.

H2.1. Wisniewska A*, Dabrowska-Bronk J, Szafranski K, Fudali S, Swigcicka M, Czarny M,
Wilkowska A, Morgiewicz K, Matusiak J, Sobczak M, Filipecki M (2013) Analysis of tomato
gene promoters activated in syncytia induced in tomato and potato hairy roots by Globodera
rostochiensis. Transgenic Res 22: 557-569. https://doi.org/10.1007/s11248-012-9665-4.

Zastosowany przez Habilitantk¢ podziat dorobku naukowego na dwa osiggnigcia budzi moje
zastrzezenia, ze wzgledu na niespdjnos¢ pierwszego z nich. W mojej ocenie bardziej logiczne bytoby
wyodrebnienie jako osiggnigcia 1 badan dotyczacych tolerancji buraka cukrowego na suszg¢ (2
publikacje), a analiz¢ funkcji oraz aktywno$ci promotorow gendéw zwigzanych z odpowiedzia rosliny
na porazeniem nicieniami glebowymi jako osiggnigcie 2 (5 publikacji). Ponadto, tytul osiagnigcia 1
mobglby by¢ nieco lepiej sformutowany. Zastanawia mnie rowniez fakt, iz Habilitanta we wniosku o
przeprowadzenie postepowania podata tytut tylko osiggnigcia 1.

Lacznie, w skfad obu osiggnie¢ naukowych weszto 7 artykutow naukowych. Sumaryczny
wspoltezynnik wplywu (ang. impact factor, 1F) czasopism, w ktorych w/w artykuty naukowe zostaly
opublikowane i liczba punktow ministerialnych zgodnie z rokiem ich opublikowania, oraz wynosza
odpowiednio 26,666 oraz 540. Liczba cytowan wedlug bazy Web of Science to 85. W mojej ocenie
wskazniki nakometryczne prac sg wysokie, a czasopisma, w ktorych sie one ukazaly, posiadaja
wysoka range w dziedzinie nauk $cistych i przyrodniczych.

Ze szczegodtowych oswiadczen Habilitantki dotyczacych jej indywidualnego wkiadu w powstanie w/w
publikacji jasno wynika, iz we wszystkich z nich byt on wiodacy i polegal na: (1) przygotowywaniu
wnioskow o finansowanie poszczegdlnych projektow badawczych (2) wspoétopracowaniu koncepcji
badan i projektowaniu doswiadczen, (2) wykonaniu szeregu doswiadczen, (3) interpretacji uzyskanych
wynikéw i formulowaniu wnioskow, (4) braniu udzialu w procesie publikowania uzyskanych
wynikow.

A zatem mozna stwierdzi¢, iz Habilitanta jest samodzielnym pracownikiem, posiadajacym sukcesy w
pozyskiwaniu finasowania dla swoich badan, co jest warte podkreslenia. W trakcie swojej
dotychczasowej kariery naukowej byta kierownikiem 3 projektow, a zatem posiada réwniez
umiejetno$¢ zarzgdzania zespotem, jak rowniez znajomos¢ wielu technik i metod badawcezych.

Tematyka badawcza poruszona przez dr inz. Anit¢ Wisniewska w przedstawionych osiagnieciach
naukowych zostala dobrze zdefiniowana. Dotyczyla ona poznania molekularnych podstaw
tolerancji/odpornosci gatunkdw uprawnych z rodzaju Beta oraz Solanum (burak i psianka) na wybrane
czynniki abiotyczne (susza) oraz biotyczne (nicienie cystowe (matwiki) z rodzaju Heterodera i
Globodera).

Jednym z najwazniejszych gatunkow uprawnych w Polsce jest burak cukrowy (forma uprawna buraka
zwyczajnego — Beta vulgaris L. ssp. vulgaris). Coraz czgstsze wystgpowanie okreséw suszy glebowe;j
w Polsce, ktora nalezy do gléwnych czynnikéw wywolujacych ogromne straty jego plonowania
sprawia, iz istnieje potrzeba uzyskiwania nowych form/genotypéw, ktére charakteryzowatyby sie
podwyzszonym poziomem tolerancji na ten czynnik Srodowiskowy. Ze wzgledu iz jest to cecha
wielogenowa, a u buraka cukrowego obserwuje si¢ stosunkowa niskg zmiennos¢ genetyczna,
krzyzowanie miedzygatunkowe nadal wydaje sie by¢ metoda najskuteczniejszg. Porazenie gatunkow
uprawnych nicieniami cystowymi (matwikami) jest drugim z czynnikow powodujacych olbrzymie
straty gospodarcze w Polsce i na swiecie. Do pasozytniczych nicieni glebowych zaliczany jest migdzy
innymi matwik burakowy (Heterodera schachtii) atakujacy gatunki roslin nalezace do rodziny
Amaranthaceae i Brasicaeceae oraz matwik ziemniaczany (Globodera rostochiensis) zerujacy na
przedstawicielach rodziny Solanaceae. Odpornos¢ roslin na te pasozyty warunkowana jest z tzw.
genami R, natomiast podczas infekcji istotne sa tzw. geny podatnosci S (susceptible), ktorych produkty
biatkowe biorg udzial w interakcji roslina — nicien. Wiedza na temat funkcji genoéw S u roslin
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uprawnych jest dos¢ ograniczona, stad tez Habilitantka zdecydowata si¢ na podjecie tego tematu w
swoich badaniach.

A zatem, pierwszym z dwoch zagadnien przedstawionych w osiagnieciu naukowym 1 byla ocena
zasobow genetycznych w obrebie buraka cukrowego oraz gatunkéw pokrewnych, nalezacych do
rodzaju Beta w celu znalezienia nowych zrédet alleli tolerancji a susze. Habilitantka wyodrebnita cele
szczegolowe badan, ktore byly nastgpujace: (1) analiza zmienno$ci genetycznej w obrgbie buraka
cukrowego, buraka dzikiego i pastewnego (technika RAPD), (2) pomiary cech morfologicznych i
fizjologicznych, ktére wskazywalyby na odmienng reakcje na susze, a co za tym idzie
charakteryzowatyby genotypy o zréznicowanym poziomie tolerancji na ten stres, (3) analiza ekspresji
15 gendéw zwigzanych z systemem antyoksydacyjnym, regulacjg transkrypcji, oraz zaangazowanych w
osmoregulacj¢ u genotypow buraka cukrowego, buraka pastewnego oraz buraka dzikiego B. vulgaris
spp. maritima, za pomocg techniki RT-qPCR w celu identyfikacji tych, ktorych poziom ekspresji
bylby skorelowany z tolerancjg na suszg.

Do badan Habilitantka wykorzystata nastepujacy materiat roslinny: (1) linie podwojonych haploidéw
(ang. double haploid, DH), r6zniace si¢ poziomem tolerancji na susz¢, mgskosterylne formy mateczne
(MS) oraz ich potomstwo wykazujace efekt heterozji; (2) trzy gatunki buraka dzikiego (Beta vulgaris
ssp. maritima, Patellifolia patellaris Moq., Beta vulgaris ssp. macrocarpa) oraz (3) B. vulgaris ssp.
vulgaris (burak pastewny). Doswiadczenie suszy zostato przeprowadzone w warunkach polowych, w
kolejnych dwoch latach.

Whnioski ptynace z przeprowadzonych analiz byty nastepujace:

. Analiza dystansu genetycznego wykazata, iz zakres zmiennosci genetycznej pomigdzy burakiem
cukrowym a pastewnym oraz B. maritima jest.stosunkowo waski.

2. Ustalono zakres dystansu genetycznego dla form rodzicielskich buraka cukrowego, w obrgbie
ktorego potomstwo wykazato efekt heterozji, co moze by¢ wykorzystane w hodowli heterozyjnej.

3. Wykazano, iz wskaznikami pozytywnie skorelowanymi z plonem korzeni i cukru, ktére moga by¢
wykorzystane do selekcji genotypdw tolerancyjnych na susze u buraka cukrowego sa: (1)
podobienstwo genetyczne, (2) OPSII, (3) LAL (4) absorpcja PAR oraz (5) ws.

4. Opracowano system wskaznikow tolerancji na susz¢ (ang. drought tolernce index, DTI), ktéry
pozwolit na wytypowanie genotypoéw o najwyzszym i najnizszym poziomie tolerancji na suszg.

5. Wytypowano genotypy buraka cukrowego o wysokim poziomie tolerancji na suszg, ktére zostaty
wilaczone do programéw hodowlanych buraka cukrowego.

6. Wyselekcjonowano trzy genotypy buraka pastewnego, ktére moga by¢ wykorzystane do
krzyzowania z linig tolerancyjng buraka cukrowego celem kumulacji /oci cech ilosciowych i
poprawy tolerancji na suszg w ich potomstwie.

7. Wykazano, iz najwyzszy poziom tolerancji wykazywaly genotypy buraka pastewnego oraz linia
DHO0962 buraka cukrowego, a najnizszy linie DH0726 i DH0960 buraka cukrowego oraz jeden z
genotypow Beta vulgaris ssp. maritima.

8. Wykazano, iz wszystkie geny charakteryzowaly si¢ unikalnym wzorem ekspresji w warunkach
suszy w poréwnaniu do kontroli u badanych genotypdw.

Wykorzystywanie gatunkow dzikich, z ktérych wywodzg si¢ gatunki uprawne (udomowione) nalezace
do tego samego rodzaju, jest czgsto stosowanym podejsciem badawczym w poszukiwaniu zmiennosci
genetycznej u roslin. Jak Habilitanta stusznie zauwaza, wiele z nich charakteryzuje si¢ wyzszym
poziomem tolerancji na stresy abiotyczne. Przyktadem moze by¢ wysoce mrozoodporny dziki gatunek
ziemniaka Solanum sogarandinum. Badania przeprowadzone przez Habilitantk¢ pozwolity na
wytypowanie wsrod form dzikich buraka genotypow, ktore moga by¢ wykorzystane do podnoszenia
tolerancji buraka cukrowego na suszg. Za interesujace podejscie badawcze uwazam wykorzystanie do
krzyzowan linii DH z efektem heterozji. Mam natomiast uwage dotyczaca oceny tolerancji roslin
buraka cukrowego na susze. ktora zostata przeprowadzona podczas ich wzrostu w warunkach
polowych. Moim zdaniem, Habilitantka mogtaby rozwazy¢ przeprowadzenie takiego doswiadczenia w
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warunkach kontrolowanych (fitotron), co pozwolitoby na wyeliminowanie abiotycznych czynnikow
stresowych innego rodzaju, takich jak wysoka temperatura czy natezenie $wiatla. Ponadto, w moim
odczuciu, populacja linii DH buraka cukrowego skiadajaca si¢ z 12 osobnikéw byla zbyt mato liczna
do selekeji linii DH o najwyzszym i najnizszym poziomie tolerancji na susze.

Badania dotyczace odpornosci na nicienie cystowe, bedace drugim zagadnieniem osiggniecia 1,
polegaly na analizie funkcjonalnej wybranych genéw bioracych udzial w interakcji roslina — patogen
towarzyszacej infekcji. Zostaly one przeprowadzone z wykorzystaniem roslin Arabidopsis,
wykorzystujac fakt, iz matwik burakowy oprécz infekowania wszystkich odmian buraka, jest rowniez
pasozytem gatunkéow z rodziny kapustowatych (Brassicaceae). Cele prowadzonych badan byty
nastepujace: (1) analiza funkcjonalna 11 gendw, ktére zostaly zidentyfikowane u Arabidopsis jako
potencjalne geny podatnosci S z wykorzystaniem wykorzystano mutantéow insercyjnych T-DNA oraz
transformantéw z nadekspresjg poszczegdlnych gendéw oraz konstruktami z genami reporterowymi
pozwalajacymi na analiz¢ aktywnosci promotordw badanych genow: (AtMyb59, AtHRS1, ABII, ABI2,
ABI5, PYLS, PYL6, CYP707A1, CYP707A4, AtPP2-A3, AtPP2-A8). Geny te te charakteryzowaly si¢
zréznicowanym poziomem ekspresji w korzeniach po infekcji, w poréwnaniu do korzeni
niezainfekowanych; (2) analiza aktywnosci promotorow 4 gendéw (CYP97429, DFR, FLS, PMEI),
wyizolowanych z pomidora (Solanum lycopersicum) w syncytiach powstatych w korzeniach
wilosnikowatychzainfekowanych przez matwika ziemniaczanego (Globodera rostochiensis) w
korzeniach pomidora i ziemniaka. Do badan wykorzystano konstrukcje genowe zawierajace gen
kodujacy B-glukuronidaze (GUS), pod kontrolg promotorow wymienionych gendéw; (3) ewaluacja
potencjalnego zastosowania badanych promotoréw w udoskonalaniu roslin na drodze transformacji
genetycznej;, (4) analiza bioinformatyczna sekwencji promotorowych badanych gendéw. Sekwencje
DNA promotoréw zsekwencjonowano i poddano analizie bioinformatycznej w celu identyfikacji
elementow regulatorowych cis.

Podsumowanie tej cz¢sci badan bylo nastgpujace:

1. Obnizenie poziomu ekspresji (na poziomie transkryptu) genu AtMYB59 oraz ATHRSI podczas
infekcji nicieniem jest istotne dla prawidlowego wyksztalcenia syncytiow. Tym samym rosliny z
nadekspresja tego genu byly mniej podatne na infekcjg, a mutanty bardziej podatne.

2. Zmiany w poziomach ekspresji genow ABII, ABI2, ABI5, PYL5, PYL6, CYP70741, CYP707A4 sa
istotne dla wiasciwego rozwoju matwika burakowego w korzeniach rzodkiewnika.

3. Obnizenie ekspresji gendw AtPP2-A3 i AtPP2-A8 obnizyto podatnos¢ Arabidopsis na infekcjg
matwikiem burakowym i maja one istotne znaczenie w interakcji roslina-patogen.

4. Potwierdzono funkcje ABA w interakcji Arabidopsis - matwik burakowy.

5. Potwierdzenie funkcji kwasu jasmonowego (JA), kwasu salicylowego (SA) oraz kwasu
abscysynowego (ABA) w regulacji transkrypcji genow AtMYB59, AtHRS1, AtPP2-A3 oraz AtPP2-AS.
7. Potwierdzono udziat gendw CYP97429, DFR, FLS oraz PMEI w interakcj¢ roslina-niciefi oraz
okreslono wzor przestrzennej i czasowej aktywnosci ich sekwencji regulatorowych w czasie rozwoju
syncytium w korzeniach pomidora i ziemniaka.

6. Stwierdzono, iz wzor aktywnosci badanych promotoréw jest podobny w nieinfekowanych
korzeniach pomidora i ziemniaka, co wskazuje na podobny sposéb regulacji badanych genéw u obu
gatunkow roslin. '

7. Uzyskano narzedzie biotechnologiczne w postaci puli promotoréw genéw pomidora indukowanych
w syncytiach przez matwika ziemniaczanego, ktére moga by¢ wykorzystane do kontroli poziomu
ekspresji genéw u transgenicznych roslin pomidora i ziemniaka celem zwigkszenia tolerancji na
nicienia, a takze w metodach stuzacych do precyzyjnej analizy ekspresji genéw w syncytiach.

Prowadzenie badan funkcjonalnych genéw u gatunkéw dwulisciennych z wykorzystywaniem
Arabidopsis jako organizmu modelowego jest strategia badawcza stosowang od lat. Ma ona swoje
zastosowanie ze wzgledu na jego krotki cykl zyciowy, dostgpnos¢ sekwencji genomowej oraz
mutantow wielu gendw. Wykorzystuje ona zalozenie, ze ortologi petniag identyczna lub podobng
funkcje biologiczng, jednakze, z danych literaturowych wiadomo, iz nie zawsze tak jest. A zatem,
nalezy bra¢ pod uwage iz funkcje genoéw okreslone przez Habilitantk¢ z uzyciem mutantow
Arabidopsis moga by¢ odmienne u buraka cukrowego. W ostatnich latach sekwencjonowanie nawet
duzych genomow stalo si¢ bardziej dostgpne, ze wzglgdu na znaczace obnizenie kosztow oraz
udoskonalenie metod ktérymi jest ono wykonywane. Dlatego tez, dostgpna jest sekwencja genomowa
coraz wiekszej liczby gatunkow uprawnych, w tym gatunkow poliploidalnych. Burak cukrowy jest
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gatunkiem diploidalnym, a zatem posiada stosunkowo prosty genom, a jego sekwencja zostala
opublikowana w 2013 roku. Podobnie, dostgpne sg protokoty transformacji i regeneracji buraka
cukrowego w kulturach tkankowych. Dlatego uwazam, iz Habilitantka mogla pokusi¢ si¢ o
przeprowadzenie analiz funkcjonalnych wykorzystujac rosliny transgeniczne buraka cukrowego.
Ponadto, za stabszy punkt ocenianego osiagniecia uwazam analize ekspresji gendéw zwigzanych z
tolerancja na susz¢ u buraka cukrowego tylko na poziomie akumulacji transkryptu, z pominigciem
analizy poziomu biatka.

3. Ocena aktywnos$ci naukowej

Poza tematyka przedstawiona w osiagnigciach naukowych, dr inz. Anita Wisniewska podczas swojej
pracy naukowej prowadzita réwniez badania zwigzane z innymi obszarami badawczymi. Do
najwazniejszych z nich mozna zaliczy¢:

1. analize¢ molekularna transgenicznych linii ogérka z wprowadzong sekwencjg kodujaca taumatyne II,
2. analiz¢ funkcjonalng gendéw ulegajgcych zréznicowanej ekspresji podczas embriogenezy
somatycznej u ogorka,

3. analiz¢ zmian metabolicznych w komérkach roslin transgenicznych i regenerowanych w roslinnych
kulturach in vitro.

4. badania nad przelamywaniem spoczynku zarodkéw jabtoni lub mechanizmu dziatania cyjanamidu
na wzrost korzeni pomidora.

Calkowity dorobek publikacyjny, z wytaczeniem artykutow wchodzacych w sktad omdwionych
powyzej osiggnie¢ naukowych, jest nastepujacy:

1. Liczba artykuldéw opublikowanych przed uzyskaniem stopnia doktora: 4 artykuly w czasopismach
naukowych posiadajacych wspotczynnik wptywu IF, wyroznionych (wiaczonych) w bazie Journal
Citation Reports (w jednym z nich dr inz. Anita. Wisniewska jest pierwszym autorem); 1 artykut w
czasopismie naukowym nieposiadajagcym wspotczynnik wplywu IF.

2. Liczba artykutéw opublikowanych po uzyskaniu stopnia doktora: 1 monografia naukowa; 2
rozdzialy w monografiach naukowych; 14 artykuldow w czasopismach naukowych posiadajacych
wspdiczynnik wplywu IF, wyrdznionych w bazie Journal Citation Reports (w 3 w/w pracach dr inz.
Anita Wisniewska jest pierwszym autorem); 3 artykuly w czasopismach naukowych nieposiadajacych
wspotezynnik wpltywu IF (w jednym z nich dr inz. Anita Wisniewska jest pierwszym autorem).

Podsumowujac, stwierdzam ze sumaryczny IF czasopism, w ktorych zostaly opublikowane prace
naukowe powstale z udziatlem dr inz. Anity Wisniewskiej w trakcie jej catej kariery naukowej w roku
ich publikacji wynosit 58,315. Laczna liczba cytowan (z pominigciem autocytowan) prac Habilitantki
wedlug bazy Web of Science (WoS) oraz index Hirscha (H) wynosity na dzien 12.03.2025 r. (tuz
przed zlozeniem wniosku habilitacyjnego), odpowiednio 339 i 11. Wedlug mojej oceny wskazniki
naukometryczne wskazujg na wysoki poziom dziatalnosci publikacyjnej Habilitantki. Jest on
wystarczajacy aby ubiegac si¢ o stopien doktora habilitowanego.

Pozostalg aktywno$¢ naukowa Habilitantki, na kféx‘q sktada si¢ udziat w konferencjach naukowych,
dziatalno$é¢ dydaktyczna, wspotpraca naukowa, kierownictwo oraz realizacja projektéw badawczych
réwniez oceniam bardzo pozytywnie.

Przed uzyskaniem stopnia doktora Habilitantka uczestniczyta w 4 konferencjach migdzynarodowych
(1 wystapienie i 3 plakaty) oraz 6 krajowych (3 wystapienia i S plakatow). Po uzyskaniu stopnia
doktora natomiast wzigta udziat w 18 konferencjach miedzynarodowych (3 wystapienia i 19 plakatow)
oraz 9 krajowych (9 wystgpien i 6 plakatow).

W 2015 r. dr inz. Anita Wisniewska wyglosita wyklad na zaproszenie w Instytucie Parazytologii PAN.

W swojej karierze naukowej dr inz. Anita Wisniewska brata udzial w realizacji tacznie 13 projektow
naukowych. Przed uzyskaniem stopnia doktora byla wykonawca w 4 projektach (Subsydium dla
uczonych Fundacji na rzecz Nauki Polskiej dla prof. dr hab. Stefana Malepszego; grant promotorski
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